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ABSTRACT 

The Southeast Asian fanged frog, Limnonectes has long been suspected to be a 

complex of species (Cryptic species). The objectives of this research are to determine 

genetic relationship in Limnonectes from the Northern part of Thailand. Cryptic 

species are neither taxonomically nor biogeographically unique therefore the 

combination of morphological comparisons and molecular genetic tools were used for 

molecular phylogenetic analysis based on molecular data (mtDNA and nuDNA). The 

sample group consists of four described species: Giant frog (Limnonectes 

blythii), Caped frog (L. gyldenstopei), Taylor’s Stream Frog (L. taylori) 

and Limborg’s frog (L. limborgi). 503 total individual of these frogs from 28 

populations found in the Northern part of Thailand were collected and phylogenetic 

analyses among haplotypes were conducted using maximum likelihood (ML) and 
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Maximum Parsimony (MP) by MEGA 5.0 software. To assess nodal reliabilities, 

2,000 replicates bootstrap analysis (BBP) was used.  Molecular genetic study that has 

broadly sampled populations across the range of a widespread Limnonectes in the 

Northern part of Thailand has uncovered genetic diversity interpreted by the results 

from this study. Based on the phylogenies obtained, it became clear that there is the 

presence of distinct genetic divergences among four studied species particular in two 

species (L. blythii and L. taylori). It is interesting to note that northern and southern 

lineages of L. blythii in Thailand exhibit different degrees of divergent lineages. The 

difference seems not to be concordat with geography as there is no boundary of the L. 

blythii distribution. However the northern and southern populations of L. blythii 

having a wide range of habitat in terms of ecological conditions which may cause the 

different adaptation of both groups and can lead to parapatric speciation. The 

population of L. taylori from Doi Lang, Chiang Mai province presents a genetics 

specific of the group in which totally different from others found in the Northern 

Thailand. Two lineages were observed although there is a possibility that both share 

common ancestor but develop an adaptation in different way which can result in 

Sympatric speciation. It is somewhat surprising that one of the two lineages found to 

be similar with L. bannaensis from Yunnan. Specimens called L. bannaensis probably 

should be identified as L. bannaensis although further evidence needed to be 

provided.  
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บทคัดย่อ 
 

กบภูเขาในสกุล Limnonectes มีการกระจายตวัอยา่งกวา้งขวางในแถบเอเชียตะวนัออกเฉียง

ใตภ้ายใตค้วามคลุมเครือ (Cryptic species) ในหลายชนิด การศึกษาวิจยัในคร้ังน้ีมุ่งหวงัท่ีจะศึกษา

ความสัมพนัธ์ทางพนัธุกรรมและความหลากหลายทางพนัธุกรรมของกบภูเขาสกุล Limnonectes ใน

ภาคเหนือของประเทศไทย โดยอาศยัลกัษณะทางสัณฐานวิทยาร่วมกบัเคร่ืองหมายทางพนัธุกรรม

ในนิวเคลียร์ดีเอ็นเอและไมโตคอนเดรียดีเอ็นเอ ซ่ึงมีความเหมาะสมส าหรับใช้ในการศึกษา กลุ่ม

ตวัอย่างท่ีใช้ในการศึกษาคือกบภูเขาระยะเต็มวยัจ านวน 503 ตวัอย่าง จาก 28 กลุ่มประชากรกบ

ภูเขา 4 ชนิด คือ กบทูด (L. blythii), กบหงอน  (L.  gyldenstopei), กบห้วยขาปุ่มเหนือ (L. taylori) 

และ กบกา (L.  limborgi) ในพื้นท่ีภาคเหนือของประเทศไทย จากนั้นท าการวิเคราะห์ขอ้มูลดว้ย

วิธีการทางสถิติและท าการหาความสัมพนัธ์ทางพนัธุกรรมและท าการทดสอบระดับเช่ือมั่น
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bootstrap analysis โดยใชโ้ปรแกรม MEGA 5 ผลจากการศึกษาช้ีให้เห็นวา่ ประชากรของทั้งส่ีชนิด

พนัธ์ุมีโครงสร้างทางพนัธุกรรมท่ีแตกต่างกนั และสองในส่ีชนิดพนัธ์ุคือ กบทูดและกบห้วยขาปุ่ม

เหนือ โดยกบทูดสามารถแยกออกเป็นสองเช้ือสายคือ เช้ือสายทางเหนือและเช้ือสายทางใตข้อง

ประเทศไทยอยา่งชดัเจน ซ่ึงอาจเป็นผลมาจาก ประชากรกบภูเขาชนิดน้ีมีการกระจายทางภูมิศาสตร์

ท่ีติดต่อกนัและไม่มีแนวกั้นทางภูมิศาสตร์ท่ีชดัเจนแต่ประชากรมีความแตกต่างของแหล่งอาศยั มี

ความแตกต่างทางนิเวศวิทยาท าให้ ประชากรมีการปรับตวัท่ีแตกต่างกนั จึงท าให้แต่ละประชากรมี

การเปล่ียนแปลงทางพนัธุกรรมท่ีมีลกัษณะเฉพาะข้ึนมา ซ่ึงอาจน าไปสู่การเกิดเป็นชนิดใหม่ใน

รูปแบบ Parapatric speciation ถึงแมว้า่ตอนน้ีจะยงัเป็นกลุ่มชนิดพนัธ์ุเดียวกนั ผลจากการศึกษากบ

ห้วยขาปุ่มเหนือช้ีให้เห็นว่า ประชากรจากดอยลาง จงัหวดัเชียงใหม่ มีลกัษณะทางพนัธุกรรมท่ี

เฉพาะ ซ่ึงมีความแตกต่างจากกลุ่มประชากรอ่ืนๆท่ีศึกษาในภาคเหนือของประเทศไทย สามารถ

แบ่งออกเป็นสองเช้ือสายอย่างชัดเจน เป็นไปได้ว่ากบห้วยขาปุ่มเหนือสองเช้ือสายมีบรรพบุรุษ

ร่วมกนัมา แต่ประชากรมีการปรับตวัต่อสภาพแวดลอ้มท่ีแตกต่างกนัและน าไปสู่ความแตกต่างทาง

พนัธุกรรมของประชากร ซ่ึงอาจน าไปสู่การเกิดเป็นชนิดใหม่ในรูปแบบ Sympatric speciation ได ้

และผลจากการศึกษายงัแสดงให้เห็นกบห้วยขาปุ่มเหนือ หน่ึงในสองเช้ือสายยงัมีความคลา้ยคลึง

ทางพนัธุกรรมอยา่งมากกบักบภูเขา L. bannaensis ท่ีมีการกระจายตวัในสิบสองปันนาของประเทศ

จีน ซ่ึงเป็นไปไดว้า่ สองชนิดพนัธ์ุน้ีอาจจะเป็นชนิดเดียวกนั  


