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  บทคดัย่อ 

งานวิจยัน้ีไดศึ้กษาแอคติโนมยัซีทท่ีมีความสัมพนัธ์กบัสาหร่าย Nostoc commune และ Nostochopsis 
spp.   คดัแยกแอคติโนมยัซีทในอาหารทั้งหมด 12 ชนิด พบแอคติโนมยัซีททั้งหมด 80 ไอโซเลต 50 
ไอโซเลต แยกไดจ้าก Nostoc commune โดยอาหาร SCA ท่ีเติมสารสกดัสาหร่ายให้จ  านวนไอโซเลตท่ี
สูงท่ีสุด คือ 10 ไอโซเลต ส่วน   Nostochopsis  spp.  แยกได ้ 30  ไอโซเลต  ซ่ึงอาหาร HTA ใหจ้ านวน 
ไอโซเลตสูงท่ีสุด คือ 7 ไอโซเลต นอกจากน้ียงัพบวา่อาหารมีอิทธิพลต่อการคดัแยกเช้ือแอคติโนมยัซีท
โดยพบว่า แอคติโนมัยซีทท่ีแยกจากสาหร่าย N. commune ในอาหาร Starch casein agar (SC) มี
จ าน วนม าก ท่ี สุ ด  (2.5x104+5.2 CFU.g-1) ในขณ ะ ท่ี แอค ติโนมัย ซี ท ท่ี แยกจากส าห ร่าย    
Nostochopsis spp. ในอาหาร Minimal medium ท่ี เติมสารสกัดจากสาหร่าย (MM+Nt) ให้จ  านวน
โคโลนีสูงท่ีสุด (2.25x104 CFU.g-1 ) เม่ือจดักลุ่มแอคติโนมยัซีทโดยอาศยัลกัษณะทางสัณฐานวิทยา
ท่ีไดจ้ากการเจริญบนอาหาร ISP2 ISP3 และ ISP6 แบ่งไดเ้ป็นสองกลุ่มหลกั คือ กลุ่ม streptomycetes 
และ non- streptomycetes ซ่ึงแบ่งเป็นกลุ่มยอ่ยคือ filamentous actinomycetes และ non - filamentous  
actinomycetes จีนสัหลกัคือ Streptomyces เม่ือเทียบกบัดา้นอณูวทิยาพบวา่มีความสอดคลอ้งกนั 

ความหลากหลายของแอคติโนแบคทีเรียท่ีไม่ใช้อาหารในการเพาะเล้ียงซ่ึงมีความสัมพนัธ์กับ 
 N. commune โดยวิธีการโคลนและหาล าดบัเบสบนต าแหน่งยีนส์ 16S rRNA จากการศึกษาไดโ้คลน
ทั้งหมด 70 โคลน ผลของการ BLAST และตน้ไมว้วิฒันาการสอดคลอ้งกนั และพบวา่โคลนท่ีไดส่้วน
ใหญ่เป็นกลุ่มของแอคติโนแบคทีเรีย โดย Microbacterium และ Pseudonocardia เป็นชนิดท่ีมีความ
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หลากหลายมากท่ีสุด นอกจากน้ีพบวา่มี 5 โคลน มีความเหมือนกบัล าดบัเบสของแบคทีเรียกลุ่มแอคติ
โนแบคทีเรียท่ีทราบอยูแ่ลว้ในระดบัต ่า และแยกกลุ่มออกมา อาจเป็นไปไดว้า่ผลจากการศึกษาคร้ังน้ี
บ่งช้ีวา่  แอคติโนแบคทีเรียท่ีมีความสัมพนัธ์กบั Nostoc commune จะเป็นจีนสัใหม่และชนิดใหม่   ยิ่ง
ไปกวา่นั้น   ส่วนโคง้ของ rarefaction บ่งบอกชดัเจนวา่ยงัไม่ถึงจุดอ่ิมตวั นัน่หมายถึงการเก็บตวัอยา่ง
โคลนท่ีมากข้ึนจะท าให้พบความหลากหลายท่ีมากข้ึนตามไปด้วย จากค่าความสม ่ าเสมอของ 
Shannon-Wiener and Chao1 indexes แสดงให้เห็นค่าท่ีสูง และมีค่าความครอบคลุมเท่ากบั 71.11% 
ซ่ึงแสดงถึงความไม่ครอบคลุมของตวัแทนของกลุ่มตวัอยา่ง ถึงกระนั้นความหลากหลายของโคลนท่ี 
ไดจ้ากการศึกษาในคร้ังน้ีก็มีค่าท่ีสูงกวา่การรายงานท่ีผา่นมา 

จากการศึกษากิจกรรมการตา้นจุลชีพพบว่า แอคติโนมยัซีสท่ีแยกไดจ้าก Nostoc commune ท่ีเล้ียงใน
อาหาร Med.30 มีความสามารถยบัย ั้งเช้ือ Methicillin-resistant Staphylococcus aureus ส่วนในอาหาร 
M52 มี  21 ไอโซเลต ท่ีสามารถยบัย ั้ งเช้ือ Escherichia coli O157 ได้ ในขณะท่ีเช้ือท่ีแยกได้จาก 
Nostochopsis spp. พบว่ามี 20 ไอโซเลต ท่ีเล้ียงในอาหาร Med.30 และ 18 ไอโซเลตท่ีเล้ียงในอาหาร 
M52 สามารถย ังย ั้ งเช้ือ Aeromonas hydrophila ได้ นอกจากน้ียงัพบว่าไอโซเลต NCMn07 และ 
NTRHn08 สามารถยบัย ั้งเช้ือก่อโรคท่ีใช้ในการศึกษาน้ีได้ทั้ง 7 ชนิด ซ่ึงไอโซเลตทั้งสอง เม่ือบ่งช้ี
ชนิดโดยเทียบล าดบัเบสของ 16S rDNA กบัแหล่งขอ้มูล Eztaxon พบวา่ NCMn07 มีความคลา้ยคลึง 
81% กบั Streptomyces atrovirens NRRL B-16357(T) ในขณะท่ี NTRHn08 มีความคลา้ยคลึง 97%  กบั 
Streptomyces griseoflavus LMG 19344(T) 
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ABSTRACT 

In this study, actinomycetes associated with Nostoc commune and Nostochopsis spp. 

were investigated. Actinomycetes were isolated through the use oftwelve different types 

of media. In terms of overall isolation, a total of 80 isolates of actinomycetes were 

obtained. Fifty isolates were obtained from Nostoc commune. SCA+algae extract 

produced the highest number of isolates at 10. On the other hand, thirty isolates were 

obtained from  Nostochopsis spp., for which the HTA medium gave the highest number 

of isolates at 7. The effects of the isolation media were recorded. The highest numbers 

of actinomycetes associated with N. communewas found in the starch casein agar 

(SC)(2.5x104+5.2 CFU.g-1). Whereas, the Minimal medium with extracts (MM+Nt) 

revealed the highest number of isolates of actinomycetes that were associated with 

Nostochopsis spp. (2.25x104 CFU.g-1).     The morphology of all the isolates on ISP1, 

ISP2 and ISP6 medium were used for the purposes of classification. Two groups 

(streptomycetes and non- streptomycetes) and 2 subgroups (filamentous actinomycetes 

and non - filamentous actinomycetes) were found.     In addition, Streptomyces was 

found to be the majority genus. The results of morphological observations and the 

molecular study were congruent.  
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The diversity of the independent culture of actinobacteria associated with               

Nostoc commune Voucher Bornet&Flahault was assessed by the cloning and 

sequencing of the actinobacterial-derived partial 16S rRNA gene. In total, 70 clones 

were obtained. The phylogenetic tree of  all clone sequences was congruent with the 

BLAST result.The majority of the clones were found to be actinobacteria. 

Microbacterium and Pseudonocardia were considered the most diverse genera. 

However, there were 5 clones that revealed very few similarities with any known 

actinobacterial sequences and formed a separate cluster. This was pobably because our 

results suggested that some of the Nostoc commune associated actinobacteria are 

considered novel at the genus and species level. Moreover, the rarefaction curve clearly 

did not reach the saturation point which indicated that greater sampling of the clone 

library probably resulted inan additional level of diversity. The Shannon-Wiener and 

Chao1 indexes was also investigated. The evenness of the clone library was considering 

high.  In addition, the coverage value was 71.11% indicating that this library did not 

cover all of the diversity presented in the samples. Nevertheless, the diversity of the 

clone library obtained in the present study was considered more diverse than those  

previously reported. 

From a study of the antimicrobial activities, actinomycetes isolated from Nostoc 

commune, which were cultured in M30, showed an inhibitory effect against Methicillin-

resistant Staphylococcus aureus. In M52 medium, Escherichia coli O157 was inhibited 

by 21 isolates. On the other hand, the isolates from Nostochopsis spp., yielded 20 

isolated which were incubated in Med.30, while 18 isolates that were cultured in M52 

revealed the inhibitory effects against Aeromonas hydrophila. Moreover, NCMn07 and 

NTRHn08 showed significant activities against all 7 pathogens. These 2 strains were 

identified by comparing with the data in Eztaxone using 16S rDNA sequence and these 

indicated that NCMn07 produced 81% in terms of similarities to Streptomyces 

atrovirensNRRL B-16357(T), while isolate NTRHn08 revealed 97% in similarities to 

Streptomyces griseoflavusLMG 19344(T). 

 


