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ข้อความแห่งการริเร่ิม 

 

1) เป็นการศึกษาชีวประวติัของพยาธิใบไม ้ F. gigantica ท่ีสมบูรณ์คร้ังแรกในสัตวท์ดลองใน
ประเทศไทย 

2) ขอ้มูลของการติดเช้ือระยะตวัอ่อนในหอยท่ีเป็นโฮสตก่ึ์งกลางของพยาธิใบไม ้F. gigantica  
3) ไพรเมอร์แบบจ าเพาะของพยาธิใบไม ้ F. gigantica โดยใชเ้ทคนิค HAT-RAPD เป็นเคร่ืองมือ

ใหม่ส าหรับตรวจสอบตวัอ่อนของพยาธิใบไม ้F. gigantica ในหอยท่ีเป็นโฮสตก่ึ์งกลาง 
4) การวเิคราะห์ความสัมพนัธ์เชิงววิฒันาการโดยใชล้ าดบันิวคลีโอไทดข์องส่วน ITS-2 เป็น

เคร่ืองมือท่ีมีประสิทธิภาพในการระบุชนิดของพยาธิใบไม ้ F. gigantica 
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STATEMENT OF ORIGINALITY 

 

1) The first investigation of life history completely study of F. gigantica in 

experimental hosts in Thailand. 

2) Detail of investigation of F. gigantica larval stages infections in snail intermediate 

hosts. 

3) A specific primer of F. gigantica based on HAT-RAPD technique is the new tool 

for detection of F. gigantica larval stages in snail intermediate hosts. 

4) The phylogenetic analysis based on ITS-2 sequence has been effective diagnostic 

tool for the identification of F. gigantica.  

 


