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บทคดัย่อ 

 การใชย้าท่ีมากเกินความจ าเป็นการน าไปสู่ปัญหาการด้ือยา ปัจจุบนัเช้ือ Escherichia coli มีการ
ด้ือต่อยากลุ่ม extended spectrum cephalosporin ท่ีใช้กนัอย่างแพร่หลายทัว่โลกโดยกลไกส าคญัคือ
การสร้างเอนไซม์ extended spectrum β-lactamase (ESBLs) และเอนไซม์ AmpC β-lactamase ใน
การศึกษาคร้ังน้ีมีวตัถุประสงคเ์พื่อศึกษาความสัมพนัธ์ระหวา่งค่าความเขม้ขน้ต ่าสุดท่ีสามารถยบัย ั้ง
การเจริญของเช้ือ (minimal inhibitory concentration, MIC) ของยา cefotaxime และ ceftazidime กับ
ชนิดของยีนท่ีก าหนดการสร้าง ESBL และ AmpC β-lactamase ในเช้ือ E. coli ท่ีสร้างเอนไซม ์ESBL 
โดยท าการตรวจหาชนิดของยีนจากเช้ือท่ีแยกได้จากผูป่้วยจ านวน 182 สายพนัธ์ุ ด้วยวิธี multiplex 
PCR และหาค่า MIC ด้วยวิธี  agar dilution พบว่าเช้ือส่วนใหญ่ ด้ือต่อยา cefotaxime มากกว่ายา 
ceftazidime ผลการตรวจพบยีน  ESBL จ านวน 172 (94.5%) สายพัน ธ์ุ  ยีน  AmpC β-lactamase 
1(0.5%) สายพนัธ์ุ และยงัพบ 9 (4.9%) สายพนัธ์ุท่ีมีทั้ งยีน ESBL และ ยีน AmpC β-lactamase เช้ือ
ส่วนใหญ่มียีน β-lactamase มากกวา่ 1 ชนิดอยูร่่วมกนั กลุ่มท่ีพบมากท่ีสุดคือกลุ่มท่ีมียีน blaTEM และ
ยีน  blaCTX-M-1 subgroup อยู่ร่วมกันจ านวน 64 (35.2%) สายพันธ์ุ  ระดับการด้ือต่อยา cefotaxime และ 
ceftazidime ไม่ได้ข้ึนอยู่กบัการพบยีนหลายชนิดอยู่ร่วมกัน แต่ข้ึนอยู่กบัชนิดของยีน β-lactamase 
โดยพบความสัมพนัธ์อย่างมีนัยส าคญัทางสถิติระหว่าง การมียีน blaCTX-M-1 subgroup และการด้ือต่อยา 
cefotaxime (p-value = 0.000) และ ยา ceftazidime (p-value = 0.037) แสดงให้ เห็นว่ายีน blaCTX-M-1 

subgroup น่าจะใชท้  านายการด้ือต่อยา cefotaxime และ ยา ceftazidime ในเช้ือ E. coli ได ้
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ABSTRACT 

 The overuse and misuse of antibiotics have contributed to the emergence of 

antibiotic resistance. Escherichia coli strains resistant to the widely used extended 

spectrum cephalosporins have emerged worldwide and the production of extended 

spectrum β-lactamases (ESBLs) and AmpC β-lactamases are the major mechanisms of 

resistance. The aim of this study was to investigate correlation between the minimal 

inhibitory concentration (MIC) of two extended spectrum cephalosporins, cefotaxime 

and ceftazidime, among ESBL producers and the presence of specific β-lactamase (bla) 

genes. The MICs of cefotaxime and ceftazidime for ESBL producers were determined 

using agar dilution method. These ESBL producers are more resistant to cefotaxime 

than to ceftazidime. The presence of various bla genes in 182 clinical isolates were 

detected using multiplex PCR. ESBL genes were found in 172 isolates (94.5%) and 

AmpC β-lactamase gene was observed in 1 isolate (0.5%) whereas 9 isolates (4.9%) 

were found to have both ESBL and AmpC β-lactamase genes. The blaTEM + blaCTX-M-1 

subgroup was the most frequent gene combination, found in 64 (35.2%) isolates. Levels of 

resistance to cefotaxime and ceftazidime do not depend on the accumulating number of 

genes but relate to type of β-lactamase gene. The presence of blaCTX-M-1subgroup was 

significantly correlated with the resistance to both ceftotaxime (p-value = 0.037) and 

ceftazidime (p-value = 0.000) suggesting that blaCTX-M-1subgroup gene might be used to 

predict the resistance to cefotaxime and ceftazidime of ESBL producing E. coli. 


