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ข้อความแห่งการเร่ิมต้น 

1) หนา้ท่ีของยนี sakA และ atfA นั้นไดมี้การศึกษาในเช้ือราหลายชนิดทั้งท่ีเป็นยสีตแ์ละ
ราสาย อยา่งไรก็ดียงัไม่มีการศึกษาหนา้ท่ีของยนีทั้งสองน้ีในเช้ือราสองรูปคือเช้ือเพนนิ
ซิเลียม มาร์เนฟฟิไอ วทิยานิพนธ์น้ีเป็นการน าเสนอคร้ังแรกถึงบทบาทของยนี sakA 

และ atfA ในการตอบสนองต่อสภาวะเครียดแบบออกซิเดทีฟ การตอบสนองต่อสภาวะ
เครียดแบบออกซิเดทีฟมีความจ าเป็นต่อการเจริญของเช้ือชนิดน้ีภายในเซลลม์าโครฟาจ
และการก่อใหเ้กิดโรคแบบแพร่กระจายในผูป่้วยท่ีมีภูมิคุม้กนับกพร่อง 

2) โดยทัว่ไป การสร้างเช้ือกลายพนัธ์ุดว้ยวธีิ split marker recombination ท าไดโ้ดยวธีิ 
PCR-based หรือวธีิ plasmid-based การศึกษาน้ีน าเสนอเป็นคร้ังแรกในการสร้างเช้ือ
กลายพนัธ์ุท่ีไม่มียนี atfA โดยประยกุตว์ธีิ split marker recombination ดว้ยการใชว้ิธี 
PCR-based ร่วมกบัวธีิ plasmid-based ซ่ึงวธีิการน้ีสามารถน าไปใชใ้นการสร้างเช้ือ
กลายพนัธ์ุของยนีอ่ืนๆ ท่ีสนใจในเช้ือเพนนิซิเลียม มาร์เนฟฟิไอหรือในเช้ือราชนิดอ่ืนๆ 
ได ้
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STATEMENT OF ORIGINALITY 

1) The function of sakA and atfA genes had been studied in many fungi 

including yeasts and filamentous fungi.  However, the exact functions of 

these two genes in a dimorphic fungus, Penicillium marneffei have never 

been defined.  In this thesis, the roles of sakA and atfA genes on oxidative 

stress response are firstly proposed.  Response to this kind of stress is 

essential for survival of Penicillium marneffei inside host macrophage and 

systemic infection in immunocompromised patients. 

2) Generally, PCR-based or plasmid-based method of split marker 

recombination is used to generate mutant strain of gene of interest.  This 

study firstly proposed the combination of PCR-based and plasmid-based 

methods for construction of P. marneffei atfA mutant strain.  This 

combination technique can be used for generation mutation of other genes 

of interest in P. marneffei or in other fungi. 

 

 


