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APPENDIX  

DNA sequences of ITS2 region of Anopheles paraliae 

>ITS2-Ch1C 

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt1D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt2D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt3D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC
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AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt4B  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt5E  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt6D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt7D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG
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TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt8D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt9E 

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Rt10D 

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Ns1B  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA
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CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Sk1B  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Sk2D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Sk3A  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-Sk4D  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 
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>ITS2-ipR1  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-ipR2  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-ipN1  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-ipS1 

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 
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>ITS2-ipS2  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAATGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCATGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAAAGGGCTGCAAGAGACTGGAAACGGAAACTGAACAACGGAACACTCTAATGA

CAAACACTACCCAGAATCAGTGCAGAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCCGAGAATCATTATCACTCA

CGAGTGAGACCACCCGGTGGTCAAATAA 

DNA sequences of COI gene of Anopheles paraliae 

>COI-Ch1C  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTGGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Rt1D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 
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>COI-Rt2D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Rt3D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Rt4B  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 
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>COI-Rt5E  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Rt6D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Rt7D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 
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>COI-Rt8D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Rt9E  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Rt10D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 
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>COI-Ns1B  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Sk1B  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTGGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCCTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGaGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Sk2D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 
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>COI-Sk3A  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-Sk4D  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-ipR1  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 
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>COI-ipR2  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-ipN1  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-ipS1  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTGGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCCCCCTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGGGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 
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>COI-ipS2  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGTGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGAGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCTGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTACTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGACCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

DNA sequences of COII gene of Anopheles  paraliae 

>COII-Ch1C 

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCGAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt1D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA
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TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt2D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt3D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt4B  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT
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TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt5E  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt6D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt7D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC
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AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTCCATCTTTAGGGGTAAAAGTT

GATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAAT

GTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATTT

TATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt8D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt9E  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Rt10D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 
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AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Ns1B  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Sk1B  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCGAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Sk2D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC
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CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Sk3A  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-Sk4D  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-ipR1  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA
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TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGAGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-ipR2  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGAGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-ipN1  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGAGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-ipS1  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCGAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC
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AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGGCA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAATGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGGGTAAAGGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-ipS2  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGGT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACATGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAACGGATTTCGACTTTTAGATGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGAGTAAAAGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

DNA sequences of ITS2 region of Anopheles lesteri 

>ITS2-ilG1  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAAAGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCTCGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAATGGGCTGCAAGAGACTGGAATCGGAAGTTGAACAACGGAACACTCTATTAG

CAAACACTACCCAGAATCCGTGCATAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCTGAGAATCATTATCACTTA

CGAGTGAGGCCACTCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-ilG2  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAAAGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCTCGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG



 

 

84 

 

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAATGGGCTGCAAGAGACTGGAATCGGAAGTTGAACAACGGAACACTCTATTAG

CAAACACTACCCAGAATCCGTGCATAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCTGAGAATCATTATCACTTA

CGAGTGAGGCCACTCGGTGGTCAAATAA 

>ITS2-ilG3  

GCTTATAATTAGAAGTTTGGCAAACAGAAAACTACGCAGTGATTGGTGCTGGTCACCACGTCACAGTCGT

GCATAAAGGTGTAAGAGAGATCTCGTCGATCGCTTGCATCTCGGAACTTGTGTTGAAAGGCCGCGAAGAC

AGACAAGTAGTAAACAGCAGCAGATGTGTTCCCGCGATTGGCGGAAGTTCTAGGCAGGCGCGCCCTGACG

CTGTGTGTAGATGGAGCAGGTGTCTTCCTCATCTATTTTTATTTTAAAAATTGAGGTAAGATTTCCAACG

TTTCTTCGAGATAGTGGAATGGGCTGCAAGAGACTGGAATCGGAAGTTGAACAACGGAACACTCTATTAG

CAAACACTACCCAGAATCCGTGCATAACGACTGGAAGATGCAAGTTCTACCTGAGAATCATTATCACTTA

CGAGTGAGGCCACTCGGTGGTCAAATAA 

DNA sequences of COI gene of Anopheles lesteri 

>COI-ilG1  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGCGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTCCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGGTGAACTGTTTATCCCCCTCTCT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGGGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCCGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGGATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGATCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-ilG2  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGCGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTCCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACTGTTTATCCCCCTCTTT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGGGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCCGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGGATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCGGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG
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CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGATCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

>COI-ilG3  

TACTTTATATTTTATTTTTGGAGCTTGAGCCGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGTATTCTAATTCGAGCT

GAATTAGGTCATCCCGGCGCTTTTATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTTATTGTAACAGCACATGCTT

TTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGAAATTGATTAGTTCCATTAAT

ATTAGGAGCTCCTGATATAGCTTTTCCTCGAATAAATAATATAAGTTTTTGAATATTACCTCCTTCATTA

ACTCTATTAATTTCTAGAAGTATAGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGGTGAACTGTTTATCCCCCTCTTT

CATCTGGAATTGCTCATGCTGGGGCATCAGTAGATTTAGCTATTTTTTCATTACATTTAGCCGGAATTTC

ATCAATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTACAACTGTAATTAATATACGATCTCCAGGAATTACATTAGAT

CGAATACCTTTATTTGTTTGATCAGTAGTAATTACAGCAGTATTATTATTATTATCTTTACCAGTATTAG

CTGGAGCTATTACTATACTTTTAACAGACCGAAATTTAAATACTTCATTCTTTGATCCAGCTGGAGGAGG

AGACCCAATTTTATATCAACATTTATTT 

DNA sequences of COII gene of Anopheles lesteri 

>COII-ilG1  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGAT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACACGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA

AATGAATTAGAAACAAATGGATTTCGACTTTTAGACGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGAGTAAAGGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-ilG2  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGAT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACACGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 
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AATGAATTAGAAACAAATGGATTTCGACTTTTAGACGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGAGTAAAGGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGCGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 

>COII-ilG3  

ATGAATTTAAGCTTCATATATAAAGATTTTATCTTTTGTTAGAAAATGGCAACATGAGCAAATTTAGGAT

TACAAGATAGTTCTTCACCTTTAATAGAACAATTAAATTTTTTTCATGATCACACTCTTCTTATTTTAAC

AATAATTACAATTTTAGTTGGATATATTATAGGAATATTAATATTTAATCAATTTACTAATCGTTATTTA

TTACACGGACAAACAATTGAAATTATTTGAACTGTTTTACCTGCAATTATTTTAATATTCATTGCATTTC

CATCTTTACGTTTATTATATTTAATAGACGAAATTAATACACCTTCAATTACATTAAAGTCTGTAGGACA

CCAATGATATTGAAGTTATGAATATTCTGATTTTTTAAATTTAGAATTTGATTCATATATAATTCCTACA 

AATGAATTAGAAACAAATGGATTTCGACTTTTAGACGTAGATAATCGAATTGTTTTACCAATAAATAATC

AAATTCGAATTTTAGTAACAGCTACTGACGTATTACATTCATGAACAGTTCCATCTTTAGGAGTAAAGGT

TGATGCTACACCAGGTCGATTAAATCAAATTAATTTTTTAATCAACCGACCTGGACTATTTTTTGGTCAA

TGTTCAGAAATTTGTGGTGCAAATCATAGTTTTATACCAATTGTAATTGAAAGAATTCCAATAAATTATT

TTATTAAATGAATTACTAATATAACTAATT 
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