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STATEMENT OF ORIGINALITY 

 

1)  Bacterial community structure in midguts of Apis dorsata and Apis florea is studied. 

This information may lead to the survival of the native Asian honey bees in 

Thailand. 

2)  Knowledge on the relationship between bacterial in the native Asian honey bee 

midguts is provided. 
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ข้อความแห่งการริเร่ิม 
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ของประเทศไทย 

2)  องค์ความรู้ในแง่ความสัมพนัธ์ระหวา่งเช้ือแบคทีเรียในล าไส้ส่วนกลางของผึ้งสายพนัธ์ุพื้นเมือง
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