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ข้อความแห่งการริเร่ิม 

1. วทิยานิพนธ์น้ีเป็นการวเิคราะห์โปรตีนของต่อมน ้าลายยงุ Anopheles campestris-like เพศผู ้
 และในแต่ละส่วนของต่อมน ้ าลายยงุเพศเมียดว้ยวธีิการทางโปรตีโอมมิค 

2. วทิยานิพนธ์น้ีเป็นการศึกษาแรกท่ีจ าแนกโปรตีนในต่อมน ้ าลายท่ีเก่ียวขอ้งกบัการกินเลือดคร้ังท่ี
 สองในวนัท่ีสอดคลอ้งกบัช่วงเวลาของการถ่ายทอดเช้ือระยะสปอโรซอยตไ์ปสู่โฮสตใ์หม่ท่ีเป็น
 สัตวเ์ล้ียงลูกดว้ยนม  

3. วทิยานิพนธ์น้ีไดจ้  าแนกโปรตีนท่ีหลัง่ออกมาอยา่งมากจากหอ้งสมุด cDNA ของต่อมน ้าลายยงุ 
 An. campestris-like เพศเมียเป็นคร้ังแรก 
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STATEMENT OF ORIGINALITY 

1. This thesis analyzes proteins of male An. campestris-like and different 

morphological regions of the female salivary glands by using proteomic 

approach. 

2. This thesis is the first to identify the salivary gland proteins that are involved in 

the second blood feed on a day corresponding to the transmission period of 

sporozoites to a new mammalian host. 

3. This thesis identifies cDNA Library clones encoding abundant secreted proteins 

in An. campestris-like female salivary glands for the first time. 

 


