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APPENDIX A 

1. Three-dimensional views of equivalent regions from representative gels. Arrows 

indicate HSC70 peaks expressed at different days during adult development.  
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APPENDIX B 

1. Full-Length Sequence of 16S rRNA gene from An. dissidens midguts using culture 

independent method. 

>A1mb5d_001_M13R_pUC__26_ 
GNNGNNTGGCTGCTCGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGAAGTCGTAACAAGGTAACCAAGGGCGAATTCTGCAGATATCCATCACACTGGCGGCC
GCTCGAGCATGCATCTAGAGGGCCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTT
TTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCG
CCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGA
ATGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACAC
TTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCC
CCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAA
AAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGT
TGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTA
TTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAA
TTTAACGCGAATTTTAACAAAATTCAGGGCGCAAGGGCTGCTAAAGGAAGCGGAACACGTAGAAAGCCAG
TCCGCAGAAACGGTGCTGACCCCGGATGAATGTCAGCTACTGGGCTATCTGGAACAGGGGAAAACGCAAG
CGCAAAGAAGAAAGCAAGGAAGCTTGCAGTGGGGCTTACATGGCCGATAGCTAAGACTGGGCCGGTTTTA
TTGGACAGCAAGCCGACCCGGAATTTGCCAGCTGGGGGCGCCCTCCGGGTAAGGTTGGGGAAGCCCTTGC
AAAGGAAAAC 
	
>A1mb5d_001_ T7_promoter 
ACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGCAGAACCTTTAACGCGCTA
AGCACACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTACCAGGACTTGACATGGGGAG
GCTGTATCCAGAGATGGGTATTTCCCGCAAGGGACCTCTGCACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCG
TGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTCGCCTTTAGTTGCCAGCACGTTTGGGT
GGGCACTCTAGAGGAACTGCCGGTGACAAGCCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCCTCATGGCCCT
TATGTCCTGGGCTACACACGTGCTACAATGGCGGTGACAGTGGGAAGCTAGATGGTGACATCGTGCCGAT
CTCTAAAAGCCGTCTCAGTTCGGATTGTACTCTGCAACTCGAGTACATGAAGGTGGAATCGCTAGTAATC
GCGGATCAGCATGCCGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGGGAGTTG
GTTTGACCCGAAGCCGGTGAGCGAACCGCAAGGACGCA 
GCCGACCACGGTCGGGTCAGCGACTGGGGTGAAG 
 
>_A1mb5d_002_M13R_pUC__26_ 
GNNNNCGCCTGCTACGAGCTCGGATCCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGTT
TGATCCTGGCTCAGAAGTCGTAACAAGGTAACCAAGGGCGAATTCTGCAGATATCCATCACACTGGCGGC
CGCTCGAGCATGCATCTAGAGGGCCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGT
TTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTC
GCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCG
AATGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACA
CTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTC
CCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAA
AAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACG
TTGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCT
ATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAA
ATTTAACGCGAATTTTAACAAAATTCAGGGCGCAAGGGCTGCTAAAGGAAGCGGAACACGTAGAAAGCCA
GTCCGCAGAAACGGTGCTGACCCCGGATGAATGTCAGCTACTGGGCTATCTGGACAAGGGAAAACGCAAG
CGCAAAGAGAAAGCAGGTAGCTTGCAGTGGGCTTACATGGCGATAGCTAGACTGGGCGGTTTTATGGACA
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GCAAGCGAACCGGAATTGCCAGCTGGGGCGCCCTCTGGTAAGGTTGGGAAGCCCTGCAAAGTAAACTGGA
TGGCTTTCTTGCCGCCAAGGATCTGAAGGCGCCAGGGGAACAAAAACCGGAC 
>_A1mb5d_002_T7_promoter 
GGGATCGCCCTTAGAGTTTGATCATGGCTCAGGATGAACGCTGGCGGCGTGCCTAATACATGCAAGTCGT
GCGGGGGAAGATCCTTCGGGATCGGACCCAGCGGCGAACGGGTGAGTAACACGTGGGCAACCTGCCCGCA
AGACGGGGATAACTTCGGGAAACCGGTGCTAATACCCGATAATCCCGGCTCCGCATGGGAGCGGGGTGAA
AGGCGGCTTCGGCTGTCACTTGCGGATGGGCCCGCGGCGCATTAGCTGGTTGGTGAGGTAACGGCTCACC
AAGGCGACGATGCGTAGCCGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCC
TACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATTTTCCGCAATGGGCGCAAGCCTGACGGAGCAACGCCGCGTGAGTGAG
GACGGCCTTCGGGTTGTAAAACTCTGTTCCTGAGGAAGAACCCTTCCGAGGCGAACAGCCTCGGAAGTTG
ACGGTACTCAAGGAGAAAGCCCCGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGGGGCGAGCGT
TATCCGGAATTATTGGGCGTAAAGCGCGCGCAGGCGGCCGATTAAGTCAGGTGTGAAAGGCTGCGGCTCA
ACCGCAGAGCGGCACCTGAAACTGGTCGGTTGAGTGCAGGAGAGGGGAGTGGAATTCCCGGTGTAGCGGT
GGAATGCGTAGAGATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCTCTCTGGCCTGTAACTGACGCTGAGGC
GCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAGGTG
TTGGGGGGTTCCCCCTCAGTGCCGAAGGTAACCCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTAC 
 
>A1mb5d_003_M13R_pUC__26_ 
GGGCAAACCTGGTACGAGCTCGGATCCCCTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTGGTTAC
CTTGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTATTGAC
TTCTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAAC
ATTCTGATTTACGATTACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTTGA
GGTACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGTGT
AGCCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCCCCAGTTTATCACTGGCAGTCT
CCTTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAA
CATTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTATC
TCTACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTC
CACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGA
TTTAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGTGG
ACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGGGG
CTGCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCCCT
CTACAGAACTCTAGCTACATAGTTTCAAATGCAATGCCCACGTTAAGCGCGGGGATTTCACATCTGACTT
ATGTAACCGCCTGCATGCCCTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTCGCACCCTCCGTATTACCGCGG
CTGCTGGCACGGAAGTTAGCCGGGGGCTTCTTCTTTGGGTAAACGTCAAAACAATAAAAGAATTAATTTT
TAAATCCTTCCCTCACCAAATGAAAGGGCTTTAAAAACCCAGAGGGCTTCC 
 
>1st_BASE_1378476_A1mb5d_003_T7_promoter 
GGCGGGCCCTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTG
CTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTG
GAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGA
TGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGA
GAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATT
GGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTT
TCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCT
AACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGC
ATGCAGGCGGT 
TACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGTAGCTAGAGTTC
TGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGATTGCGAA
GGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGATTAGATACCCTG
GTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCGGAGCTAACGCG
TTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAG
CGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGTGAACCTT
GTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTG
AAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTCGGCCGAAAACTC
AAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGGGGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACAAGT
AGGGGTACCACCGGGCTACAATGGGGGTATCAAAGAGAGGCAAGCCTGCGAGGGTAACCGGAACTCTAAA
GGTCC 
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>A1mb5d_004_M13R_pUC__26_ 
GGGGNNNNCTGCTCGAGCTCGGATCCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGTAAGTCGTAACAAGGTAACCCAAGGGCGAATTCTGCAGATATCCATCACACTGGCGG
CCGCTCGAGCATGCATCTAGAGGGCCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCG
TTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTT
CGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGC
GAATGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTAC
ACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTT
CCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCA
AAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGAC
GTTGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTC
TATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAA
AATTTAACGCGAATTTTAACAAAATTCAGGGCGCAAGGGCTGCTAAAGGAAGCGGAACACGTAGAAAGCC
AGTCCGCAGAAACGGTGCTGACCCCGGATGAATGTCAGCTACTGGGGCTATCTGGACAAGGGAAAAACGC
AAGCGCAAAGAGAAAGCAGGTAGCTTGCAGTGGGGCTTACATGGCGAAAAGCAAGACTGGGCCGGTTTTA
TGGGACAGCCAGGCGAACCGGAAATTGCCAACCTGGGGCCGCCCTCTTGGTAAGGGTTGGGAAAGCCTTG 
 
>A1mb5d_004_T7_promoter 
TTAGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGTGCCTAACACATGCAAGTCAAGGGGCCTTTC
GGGGCCACTGGCGCACGGGTGAGTAACACGTGGGTAATCTGCCCTTTGGCCCGGGATAACATCTGGAAAC
GGATGCTAATACCGGATAATCTCTTTTGAGCAAACGGAGCTTTCGGGTTCCGCCGAAGGATGAGCCCGCG
CATGATTAGCTTGTTGGTGGGGTAACGGCCCACCAAGGCGAAGATCATTAGCCGGCCTGAGAGGGTGAAC
GGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCGCAATGGA
CGTAAGTCTGACGCAGCAACGCCGCGTGGATGACGAAGGCTTTCGGGTCGTAAAGTCCTTTAGATGGTGA
AGAACCGGTACGGGAGTAACTGCCCGTGCCCTGACGGTAGCCATAGAATAAGCTCCGGCTAAATCCGTGC
CAGCAGCCGCGGTAATACGGATGGAGCAAGCGTTGTCCGGAATCATTGGGCGTAAAGGGTGCGTAGGCGG
TTTTTTAAGTCTGCATTGTAAGTTCAGTGCTTAACGCTGAAATTGGTGCGGAAACTGGAAGACTTGAGTA
CTGTATTTCGGGGAAAGCGGAATGCCTGTGTAGAGGTGAAATTCGTAGATATAGGGTGGAATAACTGACG
CTGAGGCACGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGGATGC
TAGATGTTGGCGGGAATCTACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCG
AAGATTACCTGGTCTTGACATCCCGATGCCGTATTCAGAGATGTATATTTCCCTTCGGGGGTGCTGCATG
GCTGTCGTCAGCTCGCCCAGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGT 
 
>_A1mb5d_005_M13R_pUC__26_ 
NNNNATGGCTGGGTACGAGCTCGGATCCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGT
TTGATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCT
TGCTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCAC
TGGAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAG
GATGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCT
GAGAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATA
TTGGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCAC
TTTCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTCAACCAAAGAAGAAGCACCGG
CTAACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGG
GCATGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTAT
GTAGCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAA
ATACCGATTGCGAAGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGG
ATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCACGATGTCGATTTGAAGGTGTGGGCTTAAGCCGTGCTTTCGG
AGCTAACCGTTAAATCGACCGCCTGGGGCAGTACGGCCGCAGGTAAACTCAAATGAATTGACCGGGGCCG
CCAGCGGTGTAGCATGTGGTTATTTCGATGCACCGCAAGACCTTACCCTACTCTTGCACATCCAGTGAGA
CCTGGTAGA 
 
>_A1mb5d_005_T7_promoter 
NGCCAGGCCTTTTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTGGTT
ACCTTGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCAAAGGTTAAGCTATTG
ACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTA
ACATTCTGATTTACGATTACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTT
GAGGTACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGT
GTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGT
CTCCTTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCC
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AACATTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTA
TCTCTACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGC
TCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTC
GATTTAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGT
GGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGG
GGCTGCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCC
CTCTACAGAACTCTAGCTACATAGTTTCAAATGCAATGCCCACGTTAAGCGCGGGGATTTCACATCTGAC
TTATGTAACCGCCTGCATGCCCTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTCGCACCCTCCGTATTACCGC
GGCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGTGCTTCTTCTTTGGTTGACGTCAATACATAAAAGTATTAATTTTAT
ATCCTTCCTCACCAATGAAAGTGCTTTACAACCCGAAGGCCTTCTTCAACCACCCGGCATGGCTGGATCA
GGGTTGCCCCCATTGGCCAATATTCCCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGGCCGGGTCTCAGTCCCA
GTGGGGCTGAACATCCTCTCAAACCAGTTAAGAATCG 
 
>A1mb5d_006_M13R_pUC__26_ 
GNGNNACNCTTCTACGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGAAGTCGTAACAAGGTAACCAAGGGCGAATTCTGCAGATATCCATCACACTGGCGGCC
GCTCGAGCATGCATCTAGAGGGCCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTT
TTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCG
CCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGA
ATGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACAC
TTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCC
CCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAA
AAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGT
TGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTA
TTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAA
TTTAACGCGAATTTTAACAAAATTCAGGGCGCAAGGGCTGCTAAAGGAAGCGGAACACGTAGAAAGCCAG
TCCGCAGAAACGGTGCTGACCCCGGATGAATGTCAGCTACTGGGCTATCTGGACAAGGGAAAACGCAAGC
GCAAAGAGAAAGCAGGTAGCTTGCAGTGGGCTTACATGGCGATAGCTAGACTGGGCCGGTTTTATGGACA
GCAAGCGAACCGGAATTGCCAGCTGGGGGCGCCCTCTGGTAAAGGTTGGGAAGCCCTGCAAAGAAAACTG
GAATGGCTTCCTTGCCCCCCAAGGAACTTAATTGGCCCAGGGGGA 
 
>_A1mb5d_006_T7_promoter 
GGGATCGCCCTTAGAGTTTGATCATGGCTCAGGATGAACGCTGGCGGCGTGCCTAATACATGCAAGTCGT
GCGGGGGAAGATCCTTCGGGATCGGACCCAGCGGCGAACGGGTGAGTAACACGTGGGCAACCTGCCCGCA
AGACGGGGATAACTTCGGGAAACCGGTGCTAATACCCGATAATCCCGGCTCCGCATGGGAGCGGGGTGAA
AGGCGGCTTCGGCTGTCACTTGCGGATGGGCCCGCGGCGCATTAGCTGGTTGGTGAGGTAACGGCTCACC
AAGGCGACGATGCGTAGCCGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCC
TACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATTTTCCGCAATGGGCGCAAGCCTGACGGAGCAACGCCGCGTGAGTGAG
GACGGCCTTCGGGTTGTAAAACTCTGTTCCTGAGGAAGAACCCTTCCGAGGCGAACAGCCTCGGAAGTTG
ACGGTACTCAAGGAGAAAGCCCCGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGGGGCGAGCGT
TATCCGGAATTATTGGGCGTAAAGCGCGCGCAGGCGGCCGATTAAGTCAGGTGTGAAAGGCTGCGGCTCA
ACCGCAGAGCGGCACCTGAAACTGGTCGGTTGAGTGCAGGAGAGGGGAGTGGAATTCCCGGTGTAGCGGT
GGAATGCGTAGAGATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCTCTCTGGCCTGTAACTGACGCTGAGGC
GCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAGGTG
TTGGGGGGTTCCCCCTCAGTGCCGAAGGTAACCCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTAC 
 
>A1mb5d_015_M13R_pUC__26_ 
NNNNTCNCCTCTACGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTGGTTACCT
TGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTATTGACTT
CTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAACAT
TCTGATTTACGATCACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTTGAGG
TACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGTGTAG
CCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTCC
TTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACA
TTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTATCTC
TACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCCA
CCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGATT
TAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGTGGAC
TACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGGGGCT
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GCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGGAATTCTACCCCCCCT
CTACAGAAACTCTAAGCTACATAGGTTTCAAAATGCAATGGCCCACGTTTAAGCGCGGGGGATTTCACAT
CTTGACTTAAGGTAACCGGCCTGCCAGGCCCTTTTACGCCCCAGTAAATTCCGAATTAAACGCTCGCCAC
CCCCCCGGAAAAACCCGCGGNNGGCNNGG 
 
>A1mb5d_015_T7_promoter 
GGCGGGCCCTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTG
CTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTG
GAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGA
TGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGA
GAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATT
GGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTT
TCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCT
AACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGC
ATGCAGGCGGT 
TACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGTAGCTAGAGTTC
TGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGATTGCGAA
GGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGATTAGATACCCTG
GTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCGGAGCTAACGCG
TTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAG
CGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGTGAACCTT
GTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTG
AAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTCGGCCGAAAACTC
AAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGGGGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACAAGT
AGGGGTACCACCGGGCTACAATGGGGGTATCAAAGAGAGGCAAGCCTGCGAGGGTAACCGGAACTCTAAA
GGTCC 
 
>A1mb5d_047_M13R_pUC__26_ 
NNNNNGNCTGCTACGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGTTTG
ATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTGC
TCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTGG
AAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGAT
GAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGAG
AGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTG
GACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTTT
CATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCTA
ACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGCA
TGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGTA
GCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATAC
CGATTGCGAAGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGATT
AGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCGG
AGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGG
CCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCC
AGTGAACCTTGGAAAAGATACGAGGGGTGCCTTCCGGAAACCTGAAAACAGGTGCTGCATGGGCTGTCCT
CCAGCTCCGTGTTGGTGAAATGTTGGGGTTAAGTCCCCGCAACCAAGCGCAACCCCTTATCCTTTTGTTG
CTTGGCGGTTTCGGCCCAAAAACTCCAAGGGGG 
 
>A1mb5d_047_T7_promoter 
GGCGGGCCCTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTG
CTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTG
GAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGA
TGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGA
GAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATT
GGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTT
TCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCT
AACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGC
ATGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGT
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AGCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGATTCCAGGTGTAGCCGGGGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATA
CCGATTGCGAAGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGAT
TAGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCG
GAGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGG
GCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATC
CAGTGAACCTTGTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAG
CTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTCG
GCCGAAAACTCAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGGGGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGG
CCCTTACAAGTAGGGGTACCACCGGGCTACAATGGGGGTATCAAAGAGAGGCAAGCCTGCGAGGGTAACC
GGAACTCTAAAGGTCC 
 
>A1mb5d_051_M13R_pUC__26_ 
NNNGNNNGCTGCTCGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTGGTTACCT
TGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTATTGACTT
CTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAACAT
TCTGATTTACGATTACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTTGAGG
TACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGTGTAG
CCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTCC
TTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACA
TTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTATCTC
TACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCCA
CCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGATT
TAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGTGGAC
TACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGGGGGC
TGCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGGAATTCTACCCCCCC
TCTACAGAAACTCTAGCTACATAGGTTTCAAATGCAATGGCCCACGTTTAAGCGCGGGGGATTTCACATC
TTGACTTATGTAAACCGCCTGGAATGCCCCTTTACGCCCCAGTAAATTCCCGATTAAACGCTCGGAACCT
TCCGGAATTACCCGCGGCTTGCTGGCCACGGAAGTTAAGCCGGGGGCTTCCTTCATTGGGTTAACGGCNA
A 
 
>A1mb5d_051_T7_promoter 
GGCGGGCCCTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTG
CTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTG
GAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGA
TGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGA
GAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATT
GGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTT
TCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCT
AACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGC
ATGCAGGCGGT 
TACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGTAGCTAGAGTTC
TGTAGAGGGGGGTAGATTTTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGATTGCGA
AGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGATTAGATACCCT
GGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCGGAGCTAACGC
GTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAA
GCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGTGAACCT
TGTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGT
GAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTCGGCCGAAAACT
CAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGGGGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACAAG
TAGGGGTACCACCGGGCTACAATGGGGGTATCAAAGAGAGGCAAGCCTGCGAGGGTAACCGGAACTCTAA
AGGTCC 
 
>A1mb5d_055_M13R_pUC__26_ 
GGGGTNNCTGCTACGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGTTTG
ATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTGC
TCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTGG
AAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGAT
GAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGAG
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AGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTG
GACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTTT
CATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCTA
ACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGCA
TGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGTA
GCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGG AGGAAT AC
CGATTGCGAAGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGATT
AGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCGG
AGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGG
CCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCC
AGTGAACCTTGTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGC
TCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTCCC
CCGAAAACTCAAAGGAAATTGCCAGTGATAAACTGGAAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGC
CCTTACNAGTAAGGCTACCACCGGGCTACAATGGGGGTATCAAAAGANAGGCAAGCCTGGCAGGGGAACG
GGAACCTANAANGNCCTCCAAGCCGNGATGGGAGTGNGCATTCGNTCTT 
 
>A1mb5d_055_T7_promoter 
NGCCAGGCCTTTTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTGGTT
ACCTTGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCAAAGGTTAAGCTATTG
ACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTA
ACATTCTGATTTACGATTACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTT
GAGGTACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGT
GTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGT
CTCCTTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCC
AACATTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTA
TCTCTACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGC
TCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTC
GATTTAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGT
GGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGG
GGCTGCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCC
CTCTACAGAACTCTAGCTACATAGTTTCAAATGCAATGCCCACGTTAAGCGCGGGGATTTCACATCTGAC
TTATGTAACCGCCTGCATGCCCTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTCGCACCCTCCGTATTACCGC
GGCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGTGCTTCTTCTTTGGTTGACGTCAATACATAAAAGTATTAATTTTAT
ATCCTTCCTCACCAATGAAAGTGCTTTACAACCCGAAGGCCTTCTTCAACCACCCGGCATGGCTGGATCA
GGGTTGCCCCCATTGGCCAATATTCCCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGGCCGGGTCTCAGTCCCA
GTGGGGCTGAACATCCTCTCAAACCAGTTAAGAATCG 
 
>A1mb5d_057_M13R_pUC__26_ 
GNNNCNCATGCTACGAGCTCGGATCCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTGGTTACC
TTGTTACGACTTCACCCCAGTCGCTGACCCGACCGTGGTCGGCTGCGTCCTTGCGGTTCGCTCACCGGCT
TCGGGTCAAACCAACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCGGCA
TGCTGATCCGCGATTACTAGCGATTCCACCTTCATGTACTCGAGTTGCAGAGTACAATCCGAACTGAGAC
GGCTTTTAGAGATCGGCACGATGTCACCATCTAGCTTCCCACTGTCACCGCCATTGTAGCACGTGTGTAG
CCCAGGACATAAGGGCCATGAGGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCGGCTTGTCACCGGCAGTTCCT
CTAGAGTGCCCACCCAAACGTGCTGGCAACTAAAGGCGAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAAC
ATCTCACGACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTGCAGGAGGTCCCTTGCGGGAAATACCCATC
TCTGGATACAGCCTCCCCATGTCAAGTCCTGGTAAGGTTCTGCGCGTTGCTTCGAATTAAACCACATGCT
CCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCCTTTGAGTTTCAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTGT
GCTTAGCGCGTTAGCTTCGACACTGAGTAACTAAGTTACCCAACATCCAGCACACATCGTTTACAGCGTG
GACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGCTCCCCACGCTTTCGCGCCTCAGCGTCAGTAATGAGCCAGGTT
GCCGCCTTCGCCACCGGTGTTCTTCCCAATATCTACGAATTTCACCTCTACACTGGGGAATTCCACAACC
CTCTCTCAACCTCTAGCCTACACGTTATCAAAATGCAGGCCCAAAGGTTAAGCCCTGGNAATTTACATCC
TGATTGGGTAAACCGCCTAACGG 
 
>A1mb5d_057_ T7_promoter 
ACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGCAGAACCTTTAACGCGCTA
AGCACACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTACCAGGACTTGACATGGGGAG
GCTGTATCCAGAGATGGGTATTTCCCGCAAGGGACCTCTGCACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCG
TGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTCGCCTTTAGTTGCCAGCACGTTTGGGT
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GGGCACTCTAGAGGAACTGCCGGTGACAAGCCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCCTCATGGCCCT
TATGTCCTGGGCTACACACGTGCTACAATGGCGGTGACAGTGGGAAGCTAGATGGTGACATCGTGCCGAT
CTCTAAAAGCCGTCTCAGTTCGGATTGTACTCTGCAACTCGAGTACATGAAGGTGGAATCGCTAGTAATC
GCGGATCAGCATGCCGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGGGAGTTG
GTTTGACCCGAAGCCGGTGAGCGAACCGCAAGGACGCA 
GCCGACCACGGTCGGGTCAGCGACTGGGGTGAAG 
 
>A1mb5d_060_M13R_pUC__26_ 
NNGGNANGCTGATACGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTGGTTACC
TTGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTATTGACT
TCTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAACA
TTCTGATTTACGATCACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTTGAG
GTACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGTGTA
GCCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTC
CTTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAAC
ATTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTATCT
CTACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCC
ACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGAT
TTAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGTGGA
CTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGGGGC
TGCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCCCTC
TACAGAACTCTAGCTACATAGTTTCAAATGCAATGCCCACGTTAAGCGCGGGGATTTCACATCTGACTTA
TGTAACCGCCTGCATGCCCTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTCGCACCCTCCGTATTACCGCGGC
TGCTGGCACGGAGTTAGCCGGTGCTTCTTCTTTGGTTAACGTCAATACATAAAAGTATTAATTTTATATC
CTTCCTCACAAATGAAAGTGTTTTACAACCCGAAAGGCCTTCTTTCAACNCNCCGGGATGGCTGGGATCA
GGGGACGCCCCAATTGNCCAAAATTCCCCANACTGGTGCCTTCCCGAANGAATCTGGGGCCGGGGTCCAA
TCCCCNGGTGGGCCGAAACATCCNTCCNAAACCATNAAAAGATACCG 
 
>A1mb5d_060_T7_promoter 
GGCGGGCCCTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTG
CTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTG
GAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGA
TGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGA
GAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATT
GGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTT
TCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCT
AACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGC
ATGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGT
AGCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGATTTTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAAT
ACCGATTGCGAAGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGA
TTAGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTC
GGAGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGG
GGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACAT
CCAGTGAACCTTGTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCA
GCTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTC
GGCCGAAAACTCAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGGGGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATG
GCCCTTACAAGTAGGGGTACCACCGGGCTACAATGGGGGTATCAAAGAGAGGCAAGCCTGCGAGGGTAAC
CGGAACTCTAAAGGTCC 
 
>A1mb5d_066_M13R_pUC__26_ 
NNNCNGNCTTGGTACGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTG
CTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTG
GAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGA
TGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGA
GAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATT
GGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTT
TCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCT



 

 
 

113 

AACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGC
ATGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGT
AGCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATA
CCGATTGCGAAGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGAT
TAGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCG
GAGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGG
GCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATC
CAGTGAACCTTGTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAGACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAG
CTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGGTAGCGGTTCG
GCCGGAAACTCAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGAAGGAAGGTGGGGATGACTTCAAGCCATCATGG
CCCTTACCAGTANGGGTTCACCCTGGCTACATGGGGGTTACANAGGAAGGCGAAGCCTGCAAGGTTAACN
GGAATCTANAAGTCCTNCAGGTCGNGATNGGAGTTGGGACTNNN 
 
>A1mb5d_066_T7_promoter 
GGCGGGCCCTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTAGAGTTT
GATCCTGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCTTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAGCTTG
CTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTG
GAAACGGTGGCTAATGCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGA
TGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGA
GAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATT
GGACAATGGGGGCAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTT
TCATTGGTGAGGAAGGATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCT
AACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGC
ATGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGT
AGCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGATTTTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAAT
ACCGATTGCGAAGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGA
TTAGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTC
GGAGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGG
GGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACAT
CCAGTGAACCTTGTAGAGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCA
GCTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTC
GGCCGAAAACTCAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGGGGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATG
GCCCTTACAAGTAGGGGTACCACCGGGCTACAATGGGGGTATCAAAGAGAGGCAAGCCTGCGAGGGTAAC
CGGAACTCTAAAGGTCC 
 
>A1mb5d_085_M13R_pUC__26_ 
NNNNTCNCTGCTACGAGCTCGGATCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTGGTTACCT
TGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTATTGACTT
CTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAACAT
TCTGATTTACGATTACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTTGAGG
TACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGTGTAG
CCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTCC
TTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACA
TTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTATCTC
TACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCCA
CCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGATT
TAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGTGGAC
TACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGGGGCT
GCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCCCTCT
ACAGAACTCTTAGCTACATAGTTTTCAAATGCAATGGCCCACGTTTAAGCGGGGGGGATTTCACATCTTG
ACTTATGTAACCGCCCTGCATGCCCCTTTACGCCCAGGAAATTCCGAATAAACGCTCGCACCCTTCCGTA
TTAACCGCGGGCTGCTGGGCACGGAATTTAGCCGGGGGCTTCTTTCTTTGGGTTACCGTCAAAAACTATA
AAAGT 
 
>A1mb5d_085_T7_promoter 
NGCCAGGCCTTTTAATGCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCCTTGGTT
ACCTTGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCAAAGGTTAAGCTATTG
ACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTA
ACATTCTGATTTACGATTACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTTT
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GAGGTACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCACGTGT
GTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGT
CTCCTTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCC
AACATTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCTCGTA
TCTCTACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGC
TCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTC
GATTTAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACAGCGT
GGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCCAGGG
GGCTGCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCC
CTCTACAGAACTCTAGCTACATAGTTTCAAATGCAATGCCCACGTTAAGCGCGGGGATTTCACATCTGAC
TTATGTAACCGCCTGCATGCCCTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTCGCACCCTCCGTATTACCGC
GGCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGTGCTTCTTCTTTGGTTGACGTCAATACATAAAAGTATTAATTTTAT
ATCCTTCCTCACCAATGAAAGTGCTTTACAACCCGAAGGCCTTCTTCAACCACCCGGCATGGCTGGATCA
GGGTTGCCCCCATTGGCCAATATTCCCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGGCCGGGTCTCAGTCCCA
GTGGGGCTGAACATCCTCTCAAACCAGTTAAGAATCG  
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2. Full-Length Sequence of 16S rRNA gene from An. dissidens midguts using culture 

dependent method. 

>BP3.1_27f 
NNNNNAGGGGACACCTAAGATGGAAGTCGAGCGGGATGACGCGGTAGCTTGCTCCTCAGATTCAGCGGCG
GACGGGTGAGTAATGCCTAGGAATCTGCCTGGTAGTGGGGGACAACGTTTCGAAAGGAACGCTAATACCG
CATACGTCCTACGGGAGAAAGCAGGGGACCTTCGGGCCTTGCGCTATCAGATGAGCCTAGGTCGGATTAG
CTTGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCCGTAACTGGTCTGAGAGGATGATCAGTCACACT
GGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGGACAATGGGCGAAAGCCT
GATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAAGCACTTTAAGTTGGGAGGAAGGGTT
GTAGATTAATACTCTGCAATTTTGACGTTACCGACAGAATAAGCACCGGCTAACTCTGTGCCAGCAGCCG
CGGTAATACAGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCGCGTAGGTGGTTTGTTAAG
TTGGATGTGAAAGCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCATCCAAAACTGGCAAGCTAGAGTACGGTAGAGG
GTGGTGGAATTTCCTGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGATATAGGAAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACCA
CCTGGACTGATACTGACACTGAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCA
CGCCGTAAACGATGTCAACTAGCCGTTGGAATCCTTGAGATTTTAGTGGCGCAGCTAACGCATTAAGTTG
ACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAG
CATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGAAGAACCTTACCAGGCCTTGACATGCAGAGAACTTTCCAGAGAT
GGATTGGTGCCTTCGGGAACTCTGACACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTG
GGTTAAGTCCCGTAACGAGCGCAACCCTTGTCCTTAGTTACCAGCACGTTATGGTGGGCACTCTAAGGAG
ACTGCCGGTGACAAACCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACGGCCTGGGCTAC
CACCGTGCTACAATGGTCGGTACAAAGGGTTGCCAACCCCGGAGGTGGAGCTAATTCTAAAAAACCGATC
GTATTCCGGATCCGANTTTGCACTCCACTGCGTGGAATCGGAATCCCTTGTAATCCCGNAACCAAAATGG
CGGGGGGAAAACTTTCCCGGGCCTGNTAANCCCNNCCGGTCNCCATNGGANAGGTGTGGCCCCAAANTAC
TTGTTCACTCTCCGGGGNCGGTCACCCGTGTTCTACTGNGNNTGNNNGGNNTNNAAGNGACTCCACACAC
NNNANNNNNNNNNNNNNNNNNN 
 
>BP3.1_1492R 
NNNNGNAAATCAAGGGGTACGTTCCTCCCGAATGGGTTAGACTAGCTACTTACTGGTACAACCCACTCCC
ATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCGACATTCTGATTCGCGATTACTA
GCGATTCCGACTTCACGCAGTCGAGTTGCAGACTGCGATCCGGACTACGATCGGTTTTGTGAGATTAGCT
CCACCTCGCGGCTTGGCAACCCTCTGTACCGACCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCAGGCCGTAAGGGCCA
TGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCGGTTTGTCACCGGCAGTCTCCTTAGAGTGCCCACCATAA
CGTGCTGGTAACTAAGGACAAGGGTTGCGCTCGTTACGGGACTTAACCCAACATCTCACGACACGAGCTG
ACGACAGCCATGCAGCACCTGTGTCAGAGTTCCCGAAGGCACCAATCCATCTCTGGAAAGTTCTCTGCAT
GTCAAGGCCTGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCTTCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCC
CGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCAACTTAATGCGTTAGCTGCGC
CACTAAAATCTCAAGGATTCCAACGGCTAGTTGACATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATC
CTGTTTGCTCCCCACGCTTTCGCACCTCAGTGTCAGTATCAGTCCAGGTGGTCGCCTTCGCCACTGGTGT
TCCTTCCTATATCTACGCATTTCACCGCTACACAGGAAATTCCACCACCCTCTACCGTACTCTAGCTTGC
CAGTTTTGGATGCAGTTCCCAGGTTGAGCCCGGGGCTTTCACATCCAACTTAACAAACCACCTACGCGCG
CTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTTGCACCCTCTGTATTACCGCGGCTGCTGGCACAGAGTTAGC
CGGTGCTTATTCTGTCGGTAACGTCAAAATTGCAGAGTATTAATCTACAACCCTTCCTCCCAACTTAAAG
TGCTTTACAATCCGAAGACCTTCTTCACACACCCGGCATGGCTGGATCAGGCTTTCGCCCATTGTCCAAT
ATTCCCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGACCGGGGCTCAATTCCAGGGGGACTGATCATCCTCTCA
GACCAGTTACGGATCGTCGCCTTGGTGAGCATTACCTCCCAACAAGCTAATCCGACCTAGGGCTACTTGA
AAGGCAAGGGCCGGAAGGTCCCGGGTTTTTCCCCTAAGAAGGATGCGGGATTAAGGGTCCTTTCAAAACG
GTGGCCCCCCANACANAGGAAAATTCTTAGGGTTATTTCNCCNCTTCCCCCCTTGAAAAAAGAAAAAATC
CCNTTACNCNTCCNATNCTATGTTTAAGCCTGCCGAC 
 
>BS2.2_27f 
GNNNNCNGGCGACGGCTACCATGCAAGTCGAGCGGCAGCGGAAGTAGCTTGCTACTTTGCCGGCGAGCGG
CGGACGGGTGAGTAATGTCTGGGAAACTGCCTGATGGAGGGGGATAACTACTGGAAACGGTAGCTAATAC
CGCATAACGTCGCAAGACCAAAGAGGGGGACCTTCGGGCCTCTTGCCATCAGATGTGCCCAGATGGGATT
AGCTAGTAGGTGGGGTAACGGCTCACCTAGGCGACGATCCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGACCAGCCACA
CTGGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAGC
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CTGATGCAGCCATGCCGCGTGTATGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGTACTTTCAGCGGGGAGGAAGGT
GTTGAGGTTAATAACCTCATCGATTGACGTTACCCGCAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGC
CGCGGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTCTGTCA
AGTCAGATGTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCATTCGAAACTGGCAGGCTAGAGTCTTGTAGA
GGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGGC
CCCCTGGACAAAGACTGACGCTCAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTC
CACGCCGTAAACGATGTCCACTTGGAAGTTGTGCCCTTGAGGCGTGGCTTCCGGAGCTAACGCGTTAAGT
CGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCGAAGTTTAAAACTCGAAATGAATTTGACGGGGGCCCCGCACGAAGC
AGGTGGAGCATTTGGGTTTAATTTCGAAGGCAACCGCGGAGAACCCTTTCCCTACTCTTTGACGTCCGGG
AACAATTTTCCAGAAAATGGGATTTGGGGCCCTTCGGAAGAACTCTTTAAGAACGAAGTGCTTCATATGG
GTGGGCGATCAGCCCCTTGGATTGTTAAAATGGTTTAGGTTTAGAGTTCCCGGAGCGCCAACGCCAGAGC
CCTTT 
 
>BS2.2_1492R 
NNNNNNGATATCGATGGTAGCGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTACCTACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATG
GTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAGCATTCTGATCTACGATTACTAGCG
ATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTACGACGCACTTTATGAGGTCCGCTTGC
TCTCGCGAGGTCGCTTCTCTTTGTATGCGCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGA
TGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTCCTTTGAGTTCCCGGCCGGACCG
CTGGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATTTCACAACACGAGCTGACGA
CAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGAGTTCCCGAAGGCACCAATCCATCTCTGGAAAGTTCTCTGGATGTCA
AGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTC
AATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGACTTAACGCGTTAGCTCCGGAAGC
CACGCCTCAAGGGCACAACCTCCAAGTCGACATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGT
TTGCTCCCCACGCTTTCGCACCTGAGCGTCAGTCTTTGTCCAGGGGGCCGCCTTCGCCACCGGTATTCCT
CCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCCCTCTACAAGACTCTAGCCTGCCAGT
TTCGAATGCAGTTCCCAGGTTGAGCCCGGGGATTTCACATCCGACTTGACAGACCGCCTGCGTGCGCTTT
ACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTTGCACCCTCCGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGGANTTAGCCGGT
GCTTCTTCTGCGGGTAACGTCAATTGCTGAGGTTATTAACCTCAACGCCTTCCTCCCCGCTGAAAGTACT
TTACAACCCGGAAGGCCTTCTTCATACACGCGGCATGGGTTGCATCAGGCTTGCGCCCATTGGGCAATAT
TCCCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGACCGTGTCTCAATTTCCAGTGTGGCTGGGGCATCCTCTCC
AAACCACCTAGGGGTACCTCCCTAANGTGAGCCCTTTACCCCCCCTACTAACTTAATCCCCTCTTGGGCC
CATTCTGGAGGGCAAAAGGCCCGAAAAGTGCCCCCTCTTTTTGTCTTTGGGAACTTATTGCGGGTATTAC
GCGACCGCTTTCCAGGAGTATTTGCTCNNC 
 
>BS2.3_27f 
NNNNANNNGNCNNCTAGAGTTTGATCCTGGCTCAGTAAGTCTGTAACAAGGTAACCGCTANAGTTTGGAA
AAGGAGTGGCGAACGGGTGAGTAACACGTGGGTAACCTGCCCATCAGAAGGGGATAACACTTGGAAACAG
GTGCTAATACCGTATAACACTATTTTCCGCATGGAAGAAAGTTGAAAGGCGCTTTTGCGTCACTGATGGA
TGGACCCGCGGTGCATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCTCACCAAGGCAACGATGCATAGCCGACCTGA
GAGGGTGATCGGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTT
CGGCAATGGACGAAAGTCTGACCGAGCAACGCCGCGTGAGTGAAGAAGGTTTTCGGATCGTAAAACTCTG
TTGTTAGAGAAGAACAAGGATGAGAGTAAAACGTTCATCCCTTGACGGTATCTAACCAGAAAGCCACGGC
TAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGTGGCAAGCGTTGTCCGGATTTATTGGGCGTAAAGCG
AGCGCAGGCGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAAAGCCCCCGGCTCAACCGGGGAGGGTCATTGGAAACTGGG
AGACTTGAGTGCAGAAGAGGAGAGTGGAATTCCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGATATATGGAGGAAC
ACCAGTGGCGAANGCGGCTCTCTGGTCTGTAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGCGTGGGGAGCGAACAGGA
TTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAAGTGTTGGAGGGTTTCCGCCCTTCAGTGC
TGCAGCAAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGACCGNNAGGTNGAAACTCAAAGGAATTGACGG
GGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGANAACCTTANNNGTCTTGACATCC
TTTGACCACTCTANNAGATAGAGCTTCCCCNNNNGGGCAAAGTGACNNNNNNCATGNNNTCGTCAGCTCN
NGTCGTGNNNANNNTGGTTAAGTCCCGCNACCNANCGCACCNNNNTGGTTAGTTNCCATCANTTNNTNGN
NNNNCTAGCNNNNCTNNNNNNACAAANNNNNGNNGTGGGNTNANNTNNNANCTANCATNNNNNNGACNNG
GNNANNNNNN 
>BS2.3_1492R 
NNNNGAACTCAAGATGGTTACCTTGTTACGACTTACTGAGCCAGGATCAAACTCTAGTGGTTACTCTGTT
GGTGTGTCGGGAGGTGTGAACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCGGCGTGCTGATCCGCGATTACTAGC
GATTCCGGCTTCATGTAGGCGAGTTGCAGCCTACAATCCGAACTGAGAGAAGCTTTAAGAGATTAGCTTA
GCCTCGCGACTTCGCAACTCGTTGTACTTCCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCAGGTCATAAGGGGCATG
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ATGATTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCGGTTTGTCACCGGCAGTCTCGCTAGAGTGCCCAACTAAATG
ATGGCAACTAACAATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATCTCACGACACGAGCTGACGA
CAACCATGCACCACCTGTCACTTTGCCCCCGAAGGGGAAGCTCTATCTCTAGAGTGGTCAAAGGATGTCA
AGACCTGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCTTCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTC
AATTCCTTTGAGTTTCAACCTTGCGGTCGTACTCCCCAGGCGGAGTGCTTAATGCGTTTGCTGCAGCACT
GAAGGGCGGAAACCCTCCAACACTTAGCACTCATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTG
TTCGCTCCCCACGCTTTCGAGCCTCAGCGTCAGTTACAGACCAGAGAGCCGCCTTCGCCACTGGTGTTCC
TCCATATATCTACGCATTTCACCGCTACACATGGAATTCCACTCTCCTCTTCTGCACTCAAGTCTCCCAG
TTTCCAATGACCCTCCCCGGTTGAGCCGGGGGCTTTCACATCAGACTTAAGAAACCGCCTGCGCTCGCTT
TACGCCCAATAAATCCGGACAACGCTTGCCACCTACGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGTAGTTAGCCGT
GGCTTTCTGGTTAGATACCGTCAAGGGATGAACGTTCTACTCTCATCCTTGTTCTTCTCTAACAACAGAA
TTTTACGATCCGAAAACCTTCTTCACTCACGCGGCGTTGCTCGGTCAGACTTTCGTCCATTGCCGAAGAT
TCCCTACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGGGCCGTGTCTCAATCCCAGTGGGGGCCGATCACCCTTCTC
AGGTCGGCTATGCATCGTTGCCTTGGTGAACCGTTACCTCACCAACTAAGTTAATGGACCGCGGGGTCCA
TCCATCAATGGACGCAAAAGGCGCCCTTTCAACTTTCTTCCATGCGGGAAAAAAATGGTTTACCGGGATT
AAGCCACGGGTTTCCAAAGGGGTACCCCCTTCNTAGGGNCAGGGNTACCCACGGGTTTTCCAACCNCGTT
GCCANACTTTTTTCTTNTCGNGNNGAACGAG 
 
>BS2.4_27f 
NNNAAGGGCCACCTACCATGCAGTCGAGCGGCAGCGGANAGTAGCTTGCTACTTTGCCGGCGAGCGGCGG
ACGGGTGAGTAATGTCTGGGAAACTGCCTGATGGAGGGGGATAACTACTGGAAACGGTAGCTAATACCGC
ATAACGTCGCAAGACCAAAGAGGGGGACCTTCGGGCCTCTTGCCATCAGATGTGCCCAGATGGGATTAGC
TAGTAGGTGGGGTAACGGCTCACCTAGGCGACGATCCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGACCAGCCACACTG
GAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAGCCTG
ATGCAGCCATGCCGCGTGTATGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGTACTTTCAGCGGGGAGGAAGGTGTT
GAGGTTAATAACCTCATCAATTGACGTTACCCGCAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCGC
GGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTCTGTCAAGT
CGGATGTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCATTCGAAACTGGCAGGCTAGAGTCTTGTAGAGGG
GGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGGCCCC
CTGGACAAAGACTGACGCTCAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCAC
GCCGTAAACGATGTCGACTTGGAGGTTGTGCCCTTGAGGCGTGGCTTCCGGAGCTAACGCGTTAAGTCGA
CCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGC
ATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGAGAACTTTCCAGAGATG
GATTGGTGCCTTCGGGAACTCTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTGAAATGTTGG
GTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCCAGCGGTCCGGCCGGGAACTCAAAGGAAAC
TGCCAGTGATAAACTGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACGAGTAGGGCTACCC
ACGTGCTACAATGGCCCAAACAAAAAAAACGACCTCCCCAAAACAAACGGACCTCATAAAGGGGGCCGNA
TCCCGGATTGAAGTCGGCACCCCACTCCCTGAATCCGGAACCCCTTGAATCCGAAAACCAAAAGGTACGG
GGGAACATTCCCGGGCTTGTAACCCCCCCCCTCAACCTAGGGAAGGGTTGCAAANA 
 
>BS2.4_1492R 
GNNGNAAAAAAAAGGGTAGCGCCGTCCCGAAGGTTAAGCTACCTACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATGG
TGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAGCATTCTGATCTACGATTACTAGCGA
TTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTACGACGCACTTTATGAGGTCCGCTTGCT
CTCGCGAGGTCGCTTCTCTTTGTATGCGCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGAT
GACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTCCTTTGAGTTCCCGGCCGGACCGC
TGGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATTTCACAACACGAGCTGACGAC
AGCCATGCAGCACCTGTCTCAGAGTTCCCGAAGGCACCAATCCATCTCTGGAAAGTTCTCTGGATGTCAA
GAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCA
ATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGACTTAACGCGTTAGCTCCGGAAGCC
ACGCCTCAAGGGCACAACCTCCAAGTCGACATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTT
TGCTCCCCACGCTTTCGCACCTGAGCGTCAGTCTTTGTCCAGGGGGCCGCCTTCGCCACCGGTATTCCTC
CAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCCCTCTACAAGACTCTAGCCTGCCAGTT
TCGAATGCAGTTCCCAGGTTGAGCCCGGGGATTTCACATCCGACTTGACAGACCGCCTGCGTGCGCTTTA
CGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTTGCACCCTCCGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGTG
CTTCTTCTGCGGGTAACGTCAATTGATGAGGTTATTAACCTCAACACCTTCCTCCCCGCTGAAAGTACTT
TACAACCCGAAGGCCTTCTTCATACACGCGGCATGGCTGCATCAGGCTTGCGCCCATTGTGCAATATTCC
CCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGACCGTGTCTCAGTTCCAGTGTGGCTGGGCATCCTCTCAGACCA
GCTAGGGATCGTCCCCTAGGTGAGCCATTACCCACCTACTAGGTAATCCCATCTGGGGCCATTTGAAGGC
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AAGAGGCCCAAAGGCCCCTCTTTTGGCTTGGCACTTATGCGGGTTAAGCCCCGTTTCCAGAATTATCCCC
CCCATCAGGNGGTTTCCCAAAATAACTANCCGTCCGGCCTTCCCCGGAAGANCAAGGAATNTTCCTCCCN
CCCANATGNAGATTAGGCGGCCCCGGTNGNATTGNATGNNGGNNAAAANC 
 
>BS2.5_27f 
NNNGAAAGGGGCGGCTACACATGCAGTCGAGCGGCAGCGGANAGTAGCTTGCTACTTTGCCGGCGAGCGG
CGGACGGGTGAGTAATGTCTGGGAAACTGCCTGATGGAGGGGGATAACTACTGGAAACGGTAGCTAATAC
CGCATAACGTCGCAAGACCAAAGAGGGGGACCTTCGGGCCTCTTGCCATCAGATGTGCCCAGATGGGATT
AGCTAGTAGGTGGGGTAACGGCTCACCTAGGCGACGATCCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGACCAGCCACA
CTGGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAGC
CTGATGCAGCCATGCCGCGTGTATGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGTACTTTCAGCGGGGAGGAAGGT
GTTGAGGTTAATAACCTCATCAATTGACGTTACCCGCAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGC
CGCGGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTCTGTCA
AGTCGGATGTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCATTCGAAACTGGCAGGCTAGAGTCTTGTAGA
GGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGGC
CCCCTGGACAAAGACTGACGCTCAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTC
CACGCCGTAAACGATGTCGACTTGGAGGTTGTGCCCTTGAGGCGTGGCTTCCGGAGCTAACGCGTTAAGT
CGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGG
AGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGAGAACTTTCCAGAG
ATGGATTGGTGCCTTCGGGAACTCTGAGACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTGAAATGT
TGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCCAGCGGTCCGGCCGGGAACTCAAAGGA
AACTGCCAGTGATAAACTGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACGAGTAGGGCTA
CCCCCGTGCTACAATGGCGCATACAAAGAAAAACGACCTCCCCAAAACAACCGGACCCCTAAAAGTGGTC
GAATCCCGGATGGGAGTCGGCACCCCCCCCCTTGAATCCGGAACCCCTTGAAATCTNAAAACAAAAGGTC
CCGGGAAAAACTTCCCCGGCCTTNTAAACCCCCCCGTCACACTTGGGAGTGGGTGCAAAAAAANNNGGGT
TAANCTTTCGAAGGGCTTACCCTTTGG 
 
>BS2.5_1492R 
GNCNCCGAAAAAAATGGTAGCGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTACCTACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATG
GTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAGCATTCTGATCTACGATTACTAGCG
ATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTACGACGCACTTTATGAGGTCCGCTTGC
TCTCGCGAGGTCGCTTCTCTTTGTATGCGCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGA
TGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTCCTTTGAGTTCCCGGCCGGACCG
CTGGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATTTCACAACACGAGCTGACGA
CAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGAGTTCCCGAAGGCACCAATCCATCTCTGGAAAGTTCTCTGGATGTCA
AGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTC
AATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGACTTAACGCGTTAGCTCCGGAAGC
CACGCCTCAAGGGCACAACCTCCAAGTCGACATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGT
TTGCTCCCCACGCTTTCGCACCTGAGCGTCAGTCTTTGTCCAGGGGGCCGCCTTCGCCACCGGTATTCCT
CCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCCCTCTACAAGACTCTAGCCTGCCAGT
TTCGAATGCAGTTCCCAGGTTGAGCCCGGGGATTTCACATCCGACTTGACAGACCGCCTGCGTGCGCTTT
ACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTTGCACCCTCCGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGT
GCTTCTTCTGCGGGTAACGTCAATTGCTGAGGTTATTAACCTCAACACCTTCCTCCCCGCTGAAAGTACT
TTACAACCCGAAGGCCTTCTTCATACACGCGGCATGGCTGCATCAGGCTTGCGCCCATTGGGCAATATTC
CCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGACCGTGTCTCAGTTCCAGGGGGGCTGGGCATCCTCTCAGACC
AGCTAGGGATCGTCCCCTAGGTGAGCCGTTACCCCACCTACTAGCTAATCCCATCTGGGCCAANCTGAAG
GCAAGAAGCCGNAAGGGCCCCCCTTTTGGTCTTGGGACGTTATNCGGGATTAAGCAACCGTTCCCAGGAN
TTATCCCCCTCCTAAAGGGAGTTTCCANGATATATTAACCNNTCCNCGCTCCCGGGAAAGAAAAAGATAT
TTTCCTTNCCCTCAGTTTCAGGTTACGTGGCCCAGCNNNTTNTNTNNCGNGNCGATATACCTAATAATAN
ANNNNNNNNNNNNNNNNNN 
 
>BS4.3_27f 
AAAAAAGGAACACTAGAGATTGATCCTGGCTCCCCGGTCGGTAGAGTGGCAACACAGCGGTGAGTAACGC
GTGGGAACATACCCTTTCCTGCGGAATAGCTCCGGGAAACTGGAATTAATACCGCATACGCCCTACGGGG
GAAAGATTTATCGGGGAAGGATTGGCCCGCGTTGGATTAGCTAGTTGGTGGGGTAAAGGCCTACCAAGGC
GACGATCCATAGCTGGTCTGAGAGGATGATCAGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAAACTCCTACGG
GAGGCAGCAGTGGGGAATATTGGACAATGGGCGCAAGCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGAGTGATGAAGG
CCTTAGGGTTGTAAAGCTCTTTCACCGATGAAGATAATGACGGTAGTCGGAGAAGAAGCCCCGGCTAACT
TCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGAAGGGGGCTAGCGTTGTTCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGT
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AGGCGGATATTTAAGTCAGGGGTGAAATCCCGCAGCTCAACTGCGGAACTGCCTTTGATACTGGGTATCT
TGAGTATGGAAGAGGTAAGTGGAATTCCGAGTGTAGAGGTGAAATTCGTAGATATTCGGAGGAACACCAG
TGGCGAAGGCGGCTTACTGGTCCATTACTGACGCTGAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGA
TACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAATGTTAGCCGTCGGGCAGTATACTGTTCGGTGGCGCAGCT
AACGCATTAAACATTCCGCCTGGGGAGTACGGTCGCAAGATTAAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCG
CACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGCAGAACCTTACCAGCTCTTGACATTCGGGG
TATGGGCATTGGAGACGATGTCCTTCAGTTAGGCTGGCCCCAGAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGC
TCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTCGCCCTTAGTTGCCAGCATTTAGT
TGGGCACTCTAAGGGGACTGCCGGTGATAAGCCAAAAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCCTCATGGCC
CTTACGGGCTGGGCTACACACGTGCTACAATGGTGGGTGACAGTGGGCAGCGAGACAGCGATGTCGAGCT
AATCTCCAAAAGCCATCTCAGTTCGGATTGCCCTCTGCACTCCAGTGCCTGAAGTTGGGATCCCTAGTAA
TCCCAGATCAGCATGGTGCGGGGAATACGTTCCCGGGGCTTTGAACNACCGCCGGTCANACATGGNNAGT
TGGTTTACCCCAAGGGTGGGCCTTACCCCAAGGGGGCGCTAACANCGTANGGCNGCATGGGNNGGNNGAN
TAATAAGAAGTGCAACCAAANANNNNNNNNNNNNNNNNNANNANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
 
>BS4.3_1492R 
NNNNAACTCTAGAAGGTTACCTTGTTACGACTCTACTTGAGCCAGGATCATATACTCTAGAGCGCATACT
CCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCAGCATGCTGATCTGCGATTA
CTAGCGATTCCAACTTCATGCACTCGAGTTGCAGAGTGCAATCCGAACTGAGATGGCTTTTGGAGATTAG
CTCGACATCGCTGTCTCGCTGCCCACTGTCACCACCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCAGCCCGTAAGGGC
CATGAGGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCTCGGCTTATCACCGGCAGTCCCCTTAGAGTGCCCAACT
AAATGCTGGCAACTAAGGGCGAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATCTCACGACACGAGCT
GACGACAGCCATGCAGCACCTGTTCTGGGGCCAGCCTAACTGAAGGACATCGTCTCCAATGCCCATACCC
CGAATGTCAAGAGCTGGTAAGGTTCTGCGCGTTGCTTCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGG
GCCCCCGTCAATTCCTTTGAGTTTTAATCTTGCGACCGTACTCCCCAGGCGGAATGTTTAATGCGTTAGC
TGCGCCACCGAACAGTATACTGCCCGACGGCTAACATTCATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCT
AATCCTGTTTGCTCCCCACGCTTTCGCACCTCAGCGTCAGTAATGGACCAGTAAGCCGCCTTCGCCACTG
GTGTTCCTCCGAATATCTACGAATTTCACCTCTACACTCGGAATTCCACTTACCTCTTCCATACTCAAGA
TACCCAGTATCAAAGGCAGTTCCGCAGTTGAGCTGCGGGATTTCACCCCTGACTTAAATATCCGCCTACG
TGCGCTTTACGCCCAGTAATTCCGAACAACGCTAGCCCCCTTCGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGAAGT
TAGCCGGGGCTTCTTCTCCGACTACCGTCATTATCTTCATCGGTGAAAGAGCTTTACAACCCTAAGGCCT
TCATCACTCACGCGGCATGGCTGGATCAGGCTTGCGCCCATTGTCCAATATTCCCCACTGCTGCCTCCCG
TAGGAATTTGGGCCGGGGCTCAGTCCCAATGGGGCTGAACATCCTCTCAGACCAGCTATGGATCGTCCCC
TTGGTAGGCCTTTACCCACCAACTAGCTAATCCAACCGGGGGCAATCCTTCCCCGATAAATCTTTCCCCC
TAAGGGCGTATGCGGGATTAATTCCAGTTTCCCGGAGCTATCCCCCAGGAAAGGGAAAGTNCCCCCCGNG
TTACTCCCCNGCTGGCCACTCCCCTTGGGGGNGGTTCCAATTGATTGTGTAACNCTTCGCCNCAGGTTTT
NNTTNNNGAGNGGAGAAAAACTCTAAAAAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
 
>NV2.2.1_27f 
NNNNANGGGACACCTAACATGGAGTCGGACGGTAGCACAGAGGAGCTTGCTCCTCGGGTGACGAGTGGCG
GACGGGTGAGTAATGTCTGGGGATCTGCCCGATAGAGGGGGATAACCACTGGAAACGGTGGCTAATACCG
CATAACGTCGCAAGACCAAAGAGGGGGACCTTCGGGCCTCTCACTATCGGATGAACCCAGATGGGATTAG
CTAGTAGGCGGGGTAGTGGCCCACCTAGGCGACGATCCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGACCAGCCACACT
GGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAGTGGGCGCAAGCCT
GATGCAGCCATGCCGCGTGTATGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGTACTTTCAGCGGGGAGGAAGGCGG
TGAGGTTAATAACCTCGCCGATTGACGTTACCCGCAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCG
CGGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGCACGCGGTCTGTTAAG
TCATATGTGAAATCCCCGGGCTTAACCTGGGAACTGCATTTGAAACTGGCAGGCTTGAGTCTCGTAGAGG
GGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAAGAATACCGGTGGCGAACGCGGCCC
CCTGGACGAACACTGACGCTCATGTGCGAAAGCGTGGGGAGCACACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCA
CGCCGTAAACTATGTCGACTTGGAGGTTGTTCCCTTGAGGAGTGCTTCCAGAGCTACGCGTTAGTCCACC
CCTGGAGATACGCCGCAGGTTAAACTCAATGATTGACGGGGCCCGCACAGCGGGGACATGTGTTTATTCA
TGCACGCGAAAACTTACCTCTTTGACTCCAGAAACTTACAGAATGTTTGGTGCTTCGGAACTCTGAACAG
GTGTGCAGGGTGTCCCACTCGTGTGAAAATGTGGGTAATCCGCACGAGGCACCTTATCTTTGTGCCGCAT
TCGTCGGAATCAAGGAAATGCGGTAAAACCGAAGAGGGGGGAGACTCAGTCTCAGGCCTTAGATAGGCTC
CACGGCACATGGCAAAAAAGAAACCACTCCAAGCAAGGACTCAAATGGTCTATCCGACGAATCGACCTCC
CGGAGCGAACCTTAACTGGACAAGCCGGGAAATTCCGGCTTTAACCCCCCCCCTGGAGGGTGAAAAATGG
TTACTCCGGGCTCCTTTTATGGGGGGGGGCAAAGAACAAAAANNNNNNNNNNNNNN 
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>NV2.2.1_1492R 
NNNNNGGAAAACAAGTGGAGCGCTGTCCCGAATGTTAAGCTACCTACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATG
GTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTGGCATTCTGATCCACGATTACTAGCG
ATTCCGACTTCACGGAGTCGAGTTGCAGACTCCGATCCGGACTACGACGCACTTTGTGAGGTCCGCTTGC
TCTCGCGAGGTCGCTTCTCTTTGTATGCGCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGA
TGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCGGTTTATCACCGGCAGTCTCCTTTGAGTTCCCGACCGAATCG
CTGGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATTTCACAACACGAGCTGACGA
CAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGAGTTCCCGAAGGCACCAAAGCATCTCTGCTAAGTTCTCTGGATGTCA
AGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTC
AATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGCGGTCGACTTAACGCGTTAGCTCCGGAAGC
CACTCCTCAAGGGAACAACCTCCAAGTCGACATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGT
TTGCTCCCCACGCTTTCGCACCTGAGCGTCAGTCTTCGTCCAGGGGGCCGCCTTCGCCACCGGTATTCCT
CCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTACCCCCCTCTACGAGACTCAAGCCTGCCAGT
TTCAAATGCAGTTCCCAGGTTAAGCCCGGGGATTTCACATCTGACTTAACAGACCGCCTGCGTGCGCTTT
ACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTTGCACCCTCCGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGT
GCTTCTTCTGCGGGTAACGTCAATCGGCAAGGTTATTAACCTCACCGCCTTCCTCCCCGCTGAAAGTACT
TTACAACCCGAAGGCCTTCTTCATACACGCGGCATGGCTGCATCAGGCTTGCGCCCATTGTGCAATATTC
CCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGACCGGGTCTCAGTTCCAGTGTGGCTGGGCATCCTCTCAGACC
AGCTAGGGATCGTCCCCTAGGTGGGCCATTACCCCGCCTACTAACTAATCCCATCTGGGTTCTTCCGAAA
GTAAAAGGCCCGAAGGTCCCCTCTTTGGCTTGGCACGTTATGCGGGATTAGCCACCGTTTCCAGGGGGTA
TCCCCTCTTATNGGNNGAAATCCTNNAAATTATTTNCCCNGTCGCCANTCTTNCCCCGAGGGAGACNGTT
TGT 
 
>BV4.1_27f 
NNATTGGGAACCACTAGAGTTTGATCCTGGCTCAGTAAGTCGTAACTTGGTAACCAGCATTCAGCTTCGG
ACGGGTGAGTAATGCCTAGGAATCTGCCTGGTAGTGGGGGACAACGTTTCGAAAGGAACGCTAATACCGC
ATACGTCCTACGGGAGAAAGCAGGGGACCTTCGGGCCTTGCGCTATCAGATGAGCCTAGGTCGGATTAGC
TAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCCGTAACTGGTCTGAGAGGATGATCAGTCACACTG
GAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGGACAATGGGCGAAAGCCTG
ATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAAGCACTTTAAGTTGGGAGGAAGGGCAG
TAAGTTAATACCTTGCTGTTTTGACGTTACCGACAGAATAAGCACCGGCTAACTCTGTGCCAGCAGCCGC
GGTAATACAGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCGCGTAGGTGGTTCGTTAAGT
TGGATGTGAAAGCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCATCCAAAACTGGCGAGCTAGAGTACGGTAGAGGG
TGGTGGAATTTCCTGTGTAGCGGTGAAATGCGTAAATTTAGGAAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACCAC
CTGGACTGATACTGACACTGAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGTACCCTGGTAGTCCACC
CCGTAAACGATGTCAACTAGCCGTTGGAATCCTTGAAATTTTAGGGGCCCACCTAACCCATTAATTTGAC
CCCCTGGGGAATACCGCCCCAAGGTTAAAACTCCAATGAATTGACGGGGGGCCCCCCAAACCGGGGGAAC
CTTGGGTTTTATTTCAAAGCACCCGGAAAAACCTTACCAGGGCTTTGAATTGGAAGAAATTTTCCAAAAA
TGGATTGGGCCCTTCCGGAAACTTGAACAAAGGGTCCGAAGGGGTGTCCCAACCCTGGGCCTGGAAAATT
TGGGTTAAATTCCCTAAAAAGGGAAAACCCTTTTTTCTTTTTTTCCCAACCCTTTTTTGGGGGGACCCTT
AAAAGGAAACCCCCGGGGTAAAACCCCCGGAAAAAGGGGGGGGGAAACCCCAAAANCTTTTTCGGCCCTT
TATTCGGCGGGGGCCTAACACCCGGTTCCAAAAGGGGGGGCCCAAAAGGGGTTTGCCCCCCCCCCGGGGG
GGGGATAAATTTTCNCCAAAAAACCATCTCTTTTTTCGGGGGAAATTAGGGTTGTCGACACCCCCCCGGG
GGGTGAGAGAAAAA 
 
>BV4.1_1492R 
AGTCGAGCGGATGAGAAGAGCTTGCTCTTCGATTCAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCAAGTCGAGCGGA
TGAGAAGAGCTTGCTCTTCGATTCAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTAGGAATCTGCCTGGTAGTGGG
GGACAACGTTTCGAAAGGAACGCTAATACCGCATACGTCCTACGGGAGAAAGCAGGGGACCTTCGGGCCT
TGCGCTATCAGATGAGCCTAGGTCGGATTAGCTAGTTGGTGGGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCCG
TAACTGGTCTGAGAGGATGATCAGTCACACTGGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCA
GTGGGGAATATTGGACAATGGGCGAAAGCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGTCTTCGGAT
TGTAAAGCACTTTAAGTTGGGAGGAAGGGCAGTAAGCGAATACCTTGCTGTTTTGACGTTACCGACAGAA
TAAGCACCGGCTAACTCTGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACAGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTG
GGCGTAAAGCGCGCGTAGGTGGTTTGTTAAGTTGGATGTGAAAGCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCAT
CCAAAACTGGCAAGCTAGAGTACAGTAGAGGGTGGTGGAATTTCCTGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGATA
TAGGAAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACCACCTGGACTGATACTGACACTGAGGTGCGAAAGCGTGGGG
AGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGTCAACTAGCCGTTGGAATCCTGAGA
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TTTTAGTGGCGCAGCTAACGCATTAAGTTGACCGCCTGGGGGAGTACGGCCCGCAAGGTTAAAACTCAAA
TTGAATTGACGGGGGGCCCGCACAAAGCGGTGGAAGCATGTGGG 
 
>BV4.2_27f 
NNNNAAAGGAACACTAGAGATGGATCCCGAGTGGTACAGGGGAGCTTGCTCCCGCTGACGAGCGGCGGAC
GGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTGGAAACGGTGGCTAATGCCGCAT
AACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGATGAACCCAGGTGAGATTAGCTA
GTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGAGAGGATGATCAGCCACACTGGG
ACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGGACAATGGGGGCAACCCTGAT
CCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTTTCATTGGTGAGGAAGGATATAA
AATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCGCGG
TAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGCATGCAGGCGGTTACATAAGTCA
GATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGTGGCTAGAGTTCTGTAGAGGGGG
GTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGATTGCGAAGGCAGCCCCCT
GGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGC
TGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCGGAGCTAACGCGTTAAATCGACC
GCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCCAAACCGGTGGAACAT
GTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAAAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGTGAACCTTGTAAAGATACC
AAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAAGGTGCTGCATGGCTTTCCTCCACCTCCGGTTTGGAAAATGTT
GGGTTAAGTCCCCCCACCAAGCGCAACCCTTTATCCTTTGTTGCTAAGGGGTTTCGGCCGAGAAACTCAA
AGGGAAATTCGCCTGGTTAAAACTGGGGGAAAGGTGGGGGATAACCTCCAAACTTTCTTTGGCCCCTTTA
AAGAGAAGGGGTTCCACCCCGGGTTAAATGGGGGGTATACCAAAAAAAGGGAAACCCTCCCAGGGGGGTA
ACCGGAAACTCTAAAAAAGCCCCCCAAAGGCCCGGGGTTGGGGGCCGCGCCACCNCCTCCCCCN 
>BV4.2_1492R 
CATGC-AGTCGAGCGGT-
ACAGGGGAGCTTGCTCCTGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCTTAGTGAGG
GGGATAACCACTGGAAACGGTGGCTAATACCGCATAATGTCGCGAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCC
TCACGCACTAGGATGAACCCAGGTGAGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCT
CTAGCTGGTCTGAGAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGC
AGTGGGGAATATTGGACAATGGGGGGAACCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGG
TTGTAAAGCACTTTCATTGGTGAGGAAGGATATAAAACTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGA
AGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACT
GGGCGTAAAGGGCATGCAGGCGGTTACATAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCA
TTTGAAACTATGTAGCTAGAGTTCTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAG
ATCTGGAGGAATACCGATTGCGAAGGCAGCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGG
GATCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAA
GCCGTGGCTTTCGGAGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCC 
 
>NV3.1_27f 
NNAAAAGGGTACACTAGAGTTTGAAGCTCGAGTCAGTACAGGCGGTGAGCCTGGCTCCCAGCTGACGAGC
GGCGGACGGGTGAGTAATGCCTGGGGATCTGCCCTAGTGAGGGGAATAACCACTGGAAACGGTGGCTAAT
GCCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCACGCACTAGGATGAACCCAGGTGAGA
TTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATCTCTAGCTGGTCTGAGAGGATGATCAGCCA
CACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGGACAATGGGGGCAA
CCCTGATCCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTTTCATTGGTGAGGAAG
GATATAAAATTAATACTTTTATGTATTGACGTTAACCAAAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCA
GCCGCGGTAATACGGAGGGTGCGAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGGGCATGCAGGCGGTTACA
TAAGTCAGATGTGAAATCCCCGCGCTTAACGTGGGCATTGCATTTGAAACTATGTGGCTAGAGTTCTGTA
GAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGATTGCGAAGGCA
GCCCCCTGGACAGTGACTGACGCTCATATGCGAAAGCGTGGGGATCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAG
TCCACGCTGTCAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTGGCTTTAAGCCGTGGCTTTCGGAGCTAACGCGTTAA
ATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGT
GGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGTGAACCTTGTAG
AGATACGAGGGTGCCTTCGGGAACACTGAAACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTGAAAT
GTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCTAGCGGTTCGGCCGAGAACTCAAAG
GAAACTGCCAGTGATAAACTGGAGGAAAGTTGGGGATAACCTCCAAGTCATCCTTGGCCCCTTACAAGAT
AGGGGTTCCCACCTGGCTACAATGGGGGTATCCAAAAAGAAGGCAAACCCTCGCAAGGGTAAACCGAAAC
TCTTAAAAGACCTCCCAAAGCCCGGGATTGGAGGTGGCCANCCCGCCTCCCTTGAANTCGAGATCTCCTG
GTAATCCGTAAAACNAAAAAG 
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>NV3.1_1492R 
GGTTACCTTGTTACGACTTCACCCCAGTCATGAATCACAAAGTGGTCAACGCCCTCCCAAAGGTTAAGCT
ATTGACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCAC
CGTAACATTCTGATTTACGATTACTAGCGATTCCGACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGA
CTTTGAGGTACTTTATGAGTTCCGCTTACCCTCGCAGGCTTGCCTCTCTTTGTATACCCCATTGTAGCAC
GTGTGTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGG
CAGTCTCCTTTGAGTTCTCGGCCGAACCGCTAGCAACAAAGGATAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTA
ACCCAACATTTCACAACACGAGCTGACGACAGCCATGCAGCACCTGTCTCAGTGTTCCCGAAGGCACCCT
CGTATCTCTACAAGGTTCACTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCATCGAATTAAACCAC
ATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGCCGTACTCCCCAGGC
GGTCGATTTAACGCGTTAGCTCCGAAAGCCACGGCTTAAAGCCACAACCTTCAAATCGACATCGTTGACA
GCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGATCCCCACGCTTTCGCATATGAGCGTCAGTCACTGTCC
AGGGGGCTGCCTTCGCAATCGGTATTCCTCCAGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTCTAC
CCCCCTCTACAGAACTCTAGCTACATAGTTTCAAATGCAATGCCCACGTTAAGCGCGGGGATTTCACATC
TGACTTATGTAACCGCCTGCATGCCCTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTCGCACCCTCCGTATTA
CCGCGGCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGTGCTTCTTCTTTGGTTGACGTCAATACATAAAAGTATTAATT
TTATATCCTTCCTCACCAATGAAAGTGCTTTACAACCCGAAGGCCTTCTTCAACCACCCGGCATGGCTGG
ATCAGGGTTGCCCCCATTGGCCAATATTCCCCACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGGCCGGGTCTCAGT
CCCAGTGGGGCTGAACATCCTCTCAAACCAGTTAAGAATCG 
 
>5LAb1.27f 
NNNATAGGAACACTAGAGTTTGATCCTGGCTCAGTAAGTCGTAACAAGGTAACCACTAGAGTTTGATCGT
GGAGTAATACATCGGAACGTGCCTAGTAGTGGGGGATAACTACTCGAAAGAGTAGCTAATACCGCATGAG
ATCTACGGATGAAAGCAGGGGACCTTTGGGCCTTGTGCTACTAGAGCGGCTGATGGCAGATTAGGTAGTT
GGTGGGGTAAAGGCTTACCAAGCCTGCGATCTGTAGCTGGTCTGAGAGGACGACCAGCCACACTGGGACT
GAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATTTTGGACAATGGGCGAAAGCCTGATCCA
GCAATGCCGCGTGCAGGATGAAGGCCCTCGGGTTGTAAACTGCTTTTGTACGGAACGAAAAGCCTGGGGC
TAATATCCCCGGGTCATGACGGTACCGTAAGAATAAGCACCGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAA
TACGTAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGTGCGCAGGCGGTTTTGTAAGACAGTG
GTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCCATTGTGACTGCAAGGCTAGAGTGCGGCAGAGGGGGATG
GAATTCCGCGTGTAGCAGTGAAATGCGTAGATATGCGGAGGAACACCGATGGCGAAGGCAATCCCCTGGG
CCTGCACTGACGCTCATGCACGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCCT
AAACGATGTCAACTGGTTGTTGGGTCTTAACTGACTCAGTAACGAAGCTAACGCGTGAAGTTGACCGCCT
GGGGAGTACGGCCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGACCCGCACAAGCGGTGGATGATGTGG
TTTAATTCGATGCAACGCGAAAAACCTTACCCACCTTTGACATGGCAGGAACTTACCAGAGATGGTTTGG
TGCTCGAAAGAGAACCTGCACACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTA
AGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTGCCATTAGTTGCTACATTCAGTTGAGCACTCTAATGGGGACTGCCC
GGTGACAAACCCGAAGGAAGGTGGGGGATGACGTCCAAGTCCTCATGGGCCCTTATAGGTGGGGGCTACC
CACGTCATACAATGGGCTGGAACAAAGGGTTGCCAACCCCGGGAGGGGGGAGCTATTCCCCTTAANGCCC
AGTCNTAATTCCGGGATNCGANTTCTGGAAACTCCACTGGCGGGAAAGCCGGAAATCCCNTAGANAACCC
GGGGAACAAAAAAATGCCNGNGGGAAAATCCTTTTCCCCGGTTTTNNTGACAAACCGCCNCGTTCACACA
TTGGNGGACNGGNGTTNNNCCCAAGNNATNNGANNGCNTAANA 
 
>5LAb1.1492R 
GATGCTGACGAGTGGCGAACGGGTGAGTAATACATCGGAACGTGCCTAGTAGTGGGGGATAACTACTCGA
AAGAGTAGCTAATACCGCATGAGATCTACGGATGAAAGCAGGGGACCTTTGGGCCTTGTGCTACTAGAGC
GGCTGATGGCAGATTAGGTAGTTGGTGGGGTAAAGGCTTACCAAGCCTGCGATCTGTAGCTGGTCTGAGA
GGACGACCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATTTTGG
ACAATGGGCGAAAGCCTGATCCAGCAATGCCGCGTGCAGGATGAAGGCCCTCGGGTTGTAAACTGCTTTT
GTACGGAACGAAAAGCCTGGGGCTAATATCCCCGGGTCATGACGGTACCGTAAGAATAAGCACCGGCTAA
CTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGTGC
GCAGGCGGTTTTGTAAGACAGTGGTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCCATTGTGACTGCAAGG
CTAGAGTGCGGCAGAGGGGGATGGAATTCCGCGTGTAGCAGTGAAATGCGTAGATATGCGGAGGAACACC
GATGGCGAAGGCAATCCCCTGGGCCTGCACTGACGCTCATGCACGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTA
GATACCCTGGTAGTCCACGCCCTAAACGATGTCAACTGGTTGTTGGGTCTTAACTGACTCAGTAACGAAG
CTAACGCGTAAGTTGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGACCC
GCACAAGCGGTGGATGATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAAAACCTTACCCACCTTTGACATGGCAG
GAACTTACCAGAGATGGTTTGGTGCTCGAAAGAGAACCTGCACACAGGT 
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>5LAb2.27f 
GGAGGACCAGGTAACACTAGAGTTTGATCCCTGGCTCAGTAAGTCGTACAAGGTAACCACTAGAGTTTGA
TCCTGGCTCAGTAAGTCGTAACAAGGTAACCACTAGAGATTTTGGCCATAACTCCGGGAAAACCGGGGCT
AATACCGGATAACATTTTGAACTGCATGGTTCGAAATTGAAAGGCGGCTTCGGCTGTCACTTATGGATGG
ACCCGCGTCGCATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCTCACCAAGGCAACGATGCGTAGCCGACCTGAGAG
GGTGATCGGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCG
CAATGGACGAAAGTCTGACGGAGCAACGCCGCGTGAGTGATGAAGGCTTTCGGGTCGTAAAACTCTGTTG
TTAGGGAAGAACAAGTGCTAGTTGAATAAGCTGGCACCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAA
CTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGTGGCAAGCGTTATCCGGAATTATTGGGCGTAAAGCGCGC
GCAGGTGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAAAGCCCACGGCTCAACCGTGGAGGGTCATTGGAAACTGGGAGA
CTTGAGTGCAGAAGAGGAAAGTGGAATTCCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATATGGAGGAACACC
AGTGGCGAAGGCGACTTTCTGGTCTGTAACTGACACTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTA
GATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCTTTAGTGCTGA
AGTTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGCTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGG
CCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGGAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATC
CTCTGAAAACCCTAAAAATAGGGCTTCTCCTTCCGGGAGCAAGATTGCCAAGGTGGTGCATGGGTTGTCC
TCCACCTCCGGGCCTGGGAAATGTTGGGGTTAAGTCCCCGCAACCGAGCGCCACCCCTTGGATTTTAGTT
TGCCATCATTAAAGTTGGGCACCNTATAGGGGAACTGGCCGGTTGACAAACCCGGAAGGAAAGGGGGGGG
GAATACCGTCCAAATCCTACCTTGGCCCCCTTTAAAAACCCCGGGGTTACATCCTTTGGCTACCTATGGG
AGCGGTGTCCACAAGACGTTTCCCAAAACACCCCGAGGGGTGGGAACGCTNTATTCCTGTCTAAA 
 
>5LAb2.1492R 
NNNGGAAATCAAGTGGTTACCTTGTTACGACTTACTGAGCCAGGATCAAACTCTGGTGGTTACCTTGTTA
CTGCTTACTGAGGCGGGATCAAAGTCTAGGAACGTATTCACCGCGGCATGCTGATCCGCGATTACTAGCG
ATTCCAGCTTCATGTAGGCGAGTTGCAGCCTACAATCCGAACTGAGAATGGTTTTATGGGATTGGCTTGA
CCTCGCGGTCTTGCAGCCCTTTGTACCATCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCAGGTCATAAGGGGCATGA
TGATTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCGGTTTGTCACCGGCAGTCACCTTAGAGTGCCCAACTAAATGC
TGGCAACTAAGATCAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATCTCACGACACGAGCTGACGAC
AACCATGCACCACCTGTCACTCTGTCCCCCGAAGGGGAACGCTCTATCTCTAGAGTTGTCAGAGGATGTC
AAGACCTGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCTTCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGT
CAATTCCTTTGAGTTTCAGTCTTGCGACCGTACTCCCCAGGCGGAGTGCTTAATGCGTTAGCTGCAGCAC
TAAAGGGCGGAAACCCTCTAACACTTAGCACTCATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCT
GTTTGCTCCCCACGCTTTCGCGCCTCAGCGTCAGTTACAGACCAAAAAGCCGCCTTCGCCACTGGTGTTC
CTCCACATCTCTACGCATTTCACCGCTACACGTGGAATTCCGCTTTTCTCTTCTGCACTCAAGTTCCCCA
GTTTCCAATGACCCTCCACGGTTGAGCCGTGGGCTTTCACATCAGACTTAAGAAACCGCCTGCGCGCGCT
TTACGCCCAATAATTCCGGATAACGCTTGCCACCTACGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGTAGTTAGCCG
TGGCTTTCTGGTTAGGTACCGTCAAGGTACGAGCAGTTACTCTTGTACTTGTTCTTCCCTAACAACAGAG
TTTTACGACCCGAAAGCCTTCATCACTCACGCGGCGTTGCTCCGTCAGACTTTCGTCCATTGCGGAAGAT
TCCCTACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGGCCGTGTCTCAGTCCCAGTGTGGCCGATCACCCTCTCAGG
TCGGCTATGCATCGTTGCCTTGGTGAGCCGTTACCTCACCAACTAGCTAATGGACCNGGGGGCCCATCTT
GTAATGGAAAGCCGGAACCATCTTTCAATCTTCCCCTTGGAGGGAAAGATCTATCCCGGNTTAANTTTCG
GTTTCCCAAAATATCCCANCTTTAAAGGGAGGTGGCCACGGTTNTTCACCCGCGCCCCGCTAAGCNTAAA
N 
 
>5LAb3.27f 
NNNNATAGGGACACCCCAGAGTTGGAAGCCGAGTGAGTAGCACAGAGAGCTTGCTCTCGGGTGACGAGCG
GCGGACGGGTGAGTAATGTCTGGGAAACTGCCTGATGGAGGGGGATAACTACTGGAAACGGTAGCTAATA
CCGCATAACGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGGCCTCATGCCATCAGATGTGCCCAGATGGGAT
TAGCTAGTAGGTGGGGTAACGGCTCACCTAGGCGACGATCCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGACCAGCCAC
ACTGGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAG
CCTGATGCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTTTCAGCGGGGAGGAAGG
CGATAAGGTTAATAACCTTGTCGATTGACGTTACCCGCAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAG
CCGCGGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTCTGTC
AAGTCGGATGTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTGCATTCGAAACTGGCAGGCTAGAGTCTTGTAG
AGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGG
CCCCCTGGACAAAGACTGACGCTCAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGT
CCACGCCGTAAACGATGTCGATTTGGAGGTTGTGCCCTTGAGGCGTGGCTTCCGGAGCTAACGCGTTAAA
TCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTG
GAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTGGTCTTGACATCCACAGAACTTTCCAGA
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GATGGATTGGTGCCTTCGGGAACTGTGAGACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTGAAATG
TTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCCAGCGTTTAGGCCGGGAACTCAAAAG
AAACTGCCCGTGGTTAAATTGGAGGAAAGTGGGGGATAACCTCCAAGTCATCATGGGCCTTTACAACCAG
GGGTTCCCACCTGGCTAAAATGGGCTTATACAAAAAAGAAAACGACCTNCCCCGAGAACCAACGGGACCC
CCTAAAAAGATTGCCGGAATCCCGGAATGGGAAGCCGCCACCCCCTCCCCCTTGAAAGGCGGGAATCCCC
NTGAAAAACTGAAAAACAAAAAGGTCCCGGGGAAAACATNTCCCCGGGTCTTTNTAANACCCGCCGNGTG
ANCCA 
 
>5LAb3.1492R 
AATTGAAGAGTTTGATCATGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCCTAACACATGCAAGTCGAGCGGTA
GCACAGAGAGCTTGCTCTCGGGTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGTCTGGGAAACTGCCTGATGGA
GGGGGATAACTACTGGAAACGGTAGCTAATACCGCATAATGTCGCAAGACCAAAGTGGGGGACCTTCGGG
CCTCATGCCATCAGATGTGCCCAGATGGGATTAGCTAGTAGGTGGGGTAACGGCTCACCTAGGCGACGAT
CCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGACCAGCCACACTGGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCA
GCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAGCCTGATGCAGCCATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCG
GGTTGTAAAGCACTTTCAGCGGGGAGGAAGGCGTTAAGGTTAATAACCTTGGCGATTGACGTTACCCGCA
GAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTA
CTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTCTGTCAAGTCGGATGTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTG
CATTCGAAACTGGCAGGCTAGAGTCTTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAG
AGATCTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGGCCCCCTGGACAAAGACTGACGCTCAGGTGCGAAAGCGTG
GGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGTCGATTTGGAGGTTGTGCCCTT
GAGGCGTGGCTTCCGGAGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCA
AATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTA
CCTGGTCTTGACATCCACAGAACTTAGCAGAGATGCTTTGGTGCCTTCGGGAACTGTGAGACAGGTGCTG
CATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTT
GTTGCCAGCGGTTAGGCCGGGAACTCAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGAGGAAGGTGGGGATGACG
TCAAGTCATC 
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