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วิทยานิพนธฉบับนี้ ไดศึกษาเทคนิคการทํานายยนีดวยวิธีตาง ๆ ท้ังในเชิงทฤษฎี และ      

การนําไปใชงาน โดยไดเลือกวิธีการของ Fickett J.W. (1982) ซ่ึงเปนวิธีท่ีไดคิดคนมานานแลวและ
เปนท่ียอมรับ อีกท้ังยังเปนวิธีการที่วิธีการทํานายยนีอีกหลายวิธี ใชเปนพื้นฐานในการศึกษาและ
พัฒนา มาพัฒนาเปนโปรแกรม และเลือกโปรแกรม Glimmer version 3.0 ซ่ึงเปนโปรแกรมท่ีเปนท่ี
รูจัก เปนท่ีนยิม รวมท้ังมีการพัฒนาอยางตอเนื่อง จึงเปนโปรแกรมท่ีมีความทันสมัย ใชงานไดงาย 
อีกท้ังยังเปดใหทําการดาวนโหลดโดยไมคิดคาใชจาย มาทําการเปรียบเทียบผลการทํานายยีนเพื่อ
นําไปพิจารณาหาความสัมพนัธของผลการทํานายยนีดวยวิธีท้ังสอง 
  
6.1 สรุปภาพรวมของงานวิจัย 

จากผลการทดลองท่ีไดเปรียบเทียบผลการทํานายยนีของโปรแกรม Fickett และ Glimmer 
พบวาผลการทํานายยนีดวยวธีิท้ังสองมีความเหล่ือมทับกนัสูง โดยมีผลการทํานายยนีตรงกันสูงสุด
ท่ี 62.59% ซ่ึงชวยยืนยันความถูกตองในการทํานายยนีดวยวิธีท้ังสอง และจากท่ีท้ัง 6 กลุม คาเฉล่ีย
รอยละของสวน found มีคาสูงแสดงวาความถูกตองของผลการทํานายท่ีวา สวนนี้ของลําดับเบส
นาจะเปนยนีนัน้มีสูง ในกลุมท่ีกําหนดคา windows size เทากับ 200 คือกลุมท่ี 1, 3 และ 5 พบวา
คาเฉล่ียรอยละของสวน over มากกวาสวน under แสดงใหเห็นวาผลการทํานายยนีของโปรแกรม 
Fickett โดยเฉลี่ยมีความยาวมากกวาผลการทํานายยนีจากโปรแกรม Glimmer เพราะสวน over เปน
สวนท่ีแสดงใหเห็นวาโปรแกรม Fickett มีผลการทํานายยีนท่ียาวกวาโปรแกรม Glimmer และใน
กลุมท่ี 1, 3 และ 5 นี้ ยังพบวาจํานวนของลําดับเบสท่ีโปรแกรม Fickett พบยีนแตโปรแกรม 
Glimmer ไมพบ มากกวาท่ีโปรแกรม Glimmer พบยีนแตโปรแกรม Fickett ไมพบอยางเหน็ไดชัด 
แสดงใหเห็นวาผลการทํานายยีนของโปรแกรม Fickett มีจํานวนมากกวาผลการทํานายยนีจาก
โปรแกรม Glimmer ซ่ึงอาจเกิดจากการที่โปรแกรม Glimmer มีวิธีการทํานายยนีท่ีมีเง่ือนไขละเอียด
และซับซอน ทําใหผลการทาํนายยนีท่ีไดมีความละเอียดมาก มีความยาวนอย และมีจํานวนนอยกวา
ผลการทํานายยีนของโปรแกรม Fickett แตท้ังนี้จากเง่ือนไขละเอียดและซับซอนกอ็าจจะทําใหตัด
สวนท่ีนาจะเปนยีนท่ีนอกเหนือจากเง่ือนไขทิ้งไป สวนเมื่อกําหนดคา windows size เทากับ 500 คือ
ในกลุมท่ี 2, 4 และ 6 เห็นไดวาคาเฉล่ียรอยละของสวน under และ over มีคาใกลเคียงกันโดยท่ี
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คาเฉล่ียรอยละของสวน under มากกวา over รวมท้ังจํานวนของลําดบัเบสท่ีโปรแกรม Fickett พบ
ยีนแตโปรแกรม Glimmer ไมพบ และท่ีโปรแกรม Glimmer พบยนีแตโปรแกรม Fickett ไมพบ
เปล่ียนเปนใกลเคียงกัน แสดงใหเห็นวาการกําหนดคา windows size เทากับ 500 ทําใหผลการ
ทํานายยนีของโปรแกรม Fickett ลดลงอยางเห็นไดชัด และเม่ือเปรียบเทียบสวน found, over และ 
under ของกลุมท่ี  3 และ 4 กับกลุมท่ี 5 และ 6 คือกลุมท่ีใชวิธีการอานสายลําดับเบสแบบ 
Complement และ Translate Complement เห็นไดวาสวน found และ over ของกลุมท่ี 5 และ 6 สูง
กวากลุมท่ี 3 และ 4 เพยีงเล็กนอย จงึไมสามารถสรุปไดชัดเจนวา การอานสายลําดับเบสแบบ 
Complement ท่ีถูกตองจะตองอานสายลําดับเบสแบบใด   
  
6.2 ขอเสนอแนะและแนวทางการวิจัยในอนาคต 

จากการศึกษาประสิทธิภาพของการทํานายยีนของส่ิงมีชีวิตดวยวิธี Fickett และ Glimmer 
ในงานวิจยัช้ินนี้ ทําใหเหน็ถึงภาพรวมในการทํานายยีน และสามารถเลือกใชโปรแกรมหรือวิธีท่ี
เหมาะสมตอความตองการได แตไดศึกษาเพียง 2 วิธี ดงันั้นเพื่อใหสามารถมองถึงภาพรวมของการ
ทํานายยนีไดกวางข้ึน จึงควรการศึกษาประสิทธิภาพของการทํานายยนีดวยวิธีอ่ืน ๆ ตอไป ท้ังนี้ใน
การวิจยัในอนาคต อาจเปล่ียนชุดขอมูลในการศึกษาเปนชุดขอมูลลําดับเบสดีเอ็นเอของส่ิงมีชีวิตท่ี
ไดทําแผนท่ียนีเสร็จสมบูรณแลว เพื่อสามารถทําการเปรียบเทียบและพิจารณาความสําคัญของผล
การทํานายยีนดวยวิธีตาง ๆ ตอไป 

 
 


