
บทที่ 6 
สรุปผลการทดลอง 

 
 การสํารวจการติดเชื้อไวรัส Acute bee paralysis virus (ABPV), Black queen cell virus 
(BQCV), Chronic bee paralysis virus (CBPV), Deformed wing virus (DWV), Kashmir bee virus 
(KBV) และ Sacbrood virus (SBV) โดยการใชเทคนิค Reverse Transcription Polymerase Chain 
Reaction (RT-PCR) เขามาชวยในการตรวจสอบตัวอยางผึ้งพันธุจากทางภาคเหนือของประเทศไทย
ที่เก็บชวงระหวางเดือนมิถุนายนป พ.ศ. 2549 ถึงเดือนสงิหาคมป พ.ศ. 2550 จํานวน 46 ฟารม พบ
การติดเชื้อไวรัส 4 ชนิด คือ DWV, ABPV, SBV และ KBV โดยพบการติดเชื้อ DWV มากที่สุดคิด
เปน 48% ของตัวอยางทีน่ํามาตรวจสอบ รองลงมาคือเชื้อไวรัส ABPV คิดเปน 33% ของตัวอยางที่
นํามาตรวจสอบ เชื้อที่พบอันดับสามคือ SBV คิดเปน 8% ของตัวอยางที่นํามาตรวจสอบ และเชือ้
ไวรัสที่พบการติดเชื้อนอยสุดคือ KBV คิดเปน 3% ของตัวอยางทีน่ํามาตรวจสอบ ตรวจไมพบการ
เชื้อของเชื้อไวรัส BQCV และ CBPV จากตัวอยางที่นํามาตรวจสอบ โดยเชื้อไวรัส KBV ถูกตรวจ
พบในตวัอยางจากจังหวดัลําปางที่มีการระบาดของไร V. destructor คอนขางสูง และผลการ
ตรวจหาการตดิเชื้อไวรัสในแตละจังหวดัสามารถแสดงไดดังภาพ 5 
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ภาพ 5 แผนภูมิแสดงการตรวจพบการติดเชื้อไวรัส DWV, ABPV, SBV, KBV และไมพบการติด

เชื้อไวรัสในตวัอยางผึ้งพันธุจากจังหวัดทางภาคเหนือของไทยในชวงระหวางเดือน
มิถุนายน พ.ศ. 2549 - สิงหาคม พ.ศ. 2550 
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ผลจากการหาลําดับเบสพบวาตัวอยางมีความเหมือนกับ Deformed wing virus, Israel acute 
paralysis virus, Sacbrood virus และ Kashmir bee virus มีคาความเหมือน 94%, 97%, 91% และ 
96% ตามลําดบั รวมถึงพบการติดเชื้อโรคตัวออนเนายูโรเปยน (European Foulbrood) และโรคชอล
คบรูด (Chalk brood disease) เพียง 6% และ 4% ตามลําดับ แตพบการเขาทําลายของไรไรวารรัว 
(Varroa destructor) และไรทรอพิลีแลปส (Tropilaelaps clarae) บางบริเวณสูงถึง 4.7 - 11.6% ตอ
ตัวอยางของผึง้พันธุ และเมือ่นําไรวารรัวไปตรวจหาเชือ้ไวรัสชนิดเดยีวกันกับผ้ึง ตรวจพบการติด
เชื้อไวรัส DWV เพียงชนดิเดียว และเมื่อวเิคราะหผลทางสถิติโดยวิธี Chi square พบวาความถี่ของ
การพบไวรัส DWV ในผึ้งพันธุตัวเต็มวัย ผ้ึงพันธุตวัออน และไรวารรัวไมแตกตางกันอยางมี
นัยสําคัญทางสถิติที่ความเชื่อมั่น 0.05 
 
 


