
 
บทท่ี 1 
บทนํา  

 
 เพ่ือแสดงถึงความสําคัญของประเด็นปญหาและแนวคิดในการแกปญหา ในบทนี้จึงได
นําเสนอหลักการ ทฤษฎี และเหตุผล ท่ีเกี่ยวของกับการจําแนกชนิดโมเลกุลของเอชแอลเอในแตละ
กลุม ซ่ึงสามารถนําไปใชเปนองคความรูในการสรางความสัมพันธระหวางโมเลกุลไดตอไปใน
อนาคต และในการวิเคราะหขอมูลนั้นจะพิจารณาลักษณะของยีน ซ่ึงใชวิธีซัพพอรตเวกเตอร-       
แมชชีนในการจําแนกชนิดขอมูล  ตลอดจนนําเสนอวัตถุประสงคของการศึกษาและประโยชนท่ี
คาดวาจะไดรับ อันเปนแรงจูงใจในการศึกษาวิจัยนี้ นอกเหนือจากนั้น ยังไดนําเสนอขอบเขตและ
วิธีการวิจัย เพ่ือแสดงลําดับขั้นตอนของการทําวิจัยโดยละเอียด ซ่ึงถูกใชเปนแนวทางในการ
ดําเนินการวิจัยและเพ่ือใหการวิจัยบรรลุถึงเปาหมายท่ีตั้งไวอยางสมบูรณ ทายท่ีสุดจะกลาวถึง
สถานท่ีและอุปกรณท่ีใชในการดําเนินการวิจัยและรวบรวมขอมูลในการวิจัยครั้งนี้ 

 
1.1 หลักการ ทฤษฎี และเหตุผล 

ในปจจุบันนี้เทคโนโลยีทางดานชีววิทยามีความกาวหนาขึ้นมาก ทําใหขอมูลทางวิชาการ
ตางๆ ไดถูกนําไปวิเคราะหใชงานใหเกิดประโยชนจํานวนมหาศาล ซ่ึงขอมูลดังกลาวท่ีมักนิยม
นํามาใชในการวิเคราะหสามารถจัดไดเปน 2 หมวดใหญๆดวยกัน คือ ขอมูลสายลําดับดีเอ็นเอ 
(DNA Sequence) และขอมูลการแสดงออกของยีน (Gene Expression) 

การวิเคราะหขอมูลในสมัยกอนนั้นจะพิจารณาขอมูลสายลําดับดีเอ็นเอและการแสดงออก
ของยีนนั้นจะแยกจากกันอยางส้ินเชิง การวิเคระหขอมูลสายลําดับของยีนนั้นจะเนนกระบวนการ
เทียบเรียงขอมูลลําดับของยีน (Sequence Alignment) เพ่ือนําไปใชระบุวาลําดับยีนท่ีเราสงสัยนั้นคือ
ยีนท่ีเราสนใจหรือไม รวมถึงการจัดกลุมของยีน (Sequence Clustering) และการระบุตําแหนงของ
ยีนในสายลําดับยีนของส่ิงมีชีวิต (Gene Detection) สวนการวิเคราะหขอมูลการแสดงออกของยีนจะ
เนนท่ีการจัดกลุมของยีน (Gene Clustering) และการทํานายกลุมยีน (Gene Classification and 
Prediction) 

 การวิเคราะหขอมูลเหลานี้มีเปาหมายสําคัญคือการหาความสัมพันธหรือการควบคุมกัน
ระหวางยีน (Gene Regulatory Network Reconstruction) ซ่ึงเปนส่ิงสําคัญท่ีจะสามารถทําให
นักวิทยาศาสตรเขาใจถึงกระบวนการตางๆ ท่ีเกิดขึ้นภายในเซลล และจะสามารถทําใหสรางองค
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ความรูใหมในการพัฒนาเทคโนโลยีชีวภาพใหกาวหนายิ่งขึ้น เพ่ือแกไขปญหาตางๆของมวล
มนุษยชาติเชน ดานโรคภัยไขเจ็บ และดานเกษตรกรรม ในการเพาะปลูกใหเพ่ิมผลผลิตมากขึ้น  
เปนตน การท่ีใชขอมูลอยางใดอยางหนึ่งมาวิเคราะหบางครั้งยังไมสามารถใหผลการทดลองท่ีดีได
เทาท่ีควร ดังนั้นจึงตองมีการนําขอมูลทางชีววิทยาอ่ืนๆ มาทําการวิเคราะหประกอบดวยเพ่ือให
เกิดผลท่ีนาเช่ือถือมากยิ่งขึ้น 

ในงานวิจัยฉบับนี้ จะนําเสนอเคอรเนลฟงกชันสําหรับการจําแนกชนิดของขอมูลสายลําดับ
โดยวิธีซัพพอรตเวกเตอรแมชชีนกรณีศึกษาการจําแนกชนิดฮิวแมน ลิวโคไซต แอนติเจนเพ่ือ
จําแนกชนิดโมเลกุลขอลเอชแอลเอในแตละกลุม ซ่ึงสามารถนําไปใชเปนองคความรูในการสราง
ความสัมพันธระหวางยีนไดตอไปในอนาคต ในการวิเคราะหขอมูลดวยลักษณะของโมเลกุล ซ่ึงมี
พ้ืนฐานแนวคิดมาจากการตัดสินใจ ในการจําแนกหรือจัดกลุมของขอมูลดวยการแบงขอบเขต  โดย
การประมวลผลของการจําแนกจะพิจารณาจากขอมูล โดยมองออกเปนเซตของเวกเตอร โดยมี
วัตถุประสงคเพ่ือใหใชงานไดอยางยืดหยุนกับกลุมขอมูลตางๆ และเปนวิธีการท่ีใชเกี่ยวกับการ
เรียนรูดวยเครื่องท่ีสามารถใชกันไดเปนวงกวางในหลายๆโดเมน และสามารถแบงแยกขอมูลในมิติ
ท่ีสูงได และครอบคลุมทุกกรณีท่ีเปนไปไดในขอบเขตการพิจารณาท่ีเปนมาตรฐาน โดยเฉพาะอยาง
ยิ่งการเพ่ิมคุณลักษณะของขอมูลใหมๆ เปนตน หลังจากนั้นจึงนําผลลัพธท่ีไดมาวัดคาความถูกตอง
และเปรียบเทียบกับเทคนิคทันสมัยอ่ืนๆ ตอไป 
 
1.2 วัตถุประสงคของการศึกษา 
 1.2.1 เ พ่ือนําเสนอขั้นตอนวิ ธีในการจําแนกชนิดของขอมูลสายลําดับโดย                 
วิธีซัพพอรตเวกเตอรแมชชีน 

1.2.2 เพ่ือนําเสนอเคอรเนลฟงกชันสําหรับการจําแนกชนิดของขอมูลสายลําดับโดย
วิธีซัพพอรตเวกเตอรแมชชีน 

 
1.3 ประโยชนที่คาดวาจะไดรับจากการวิจัย 

จากการศึกษาคนควา คาดวาจะไดรับประโยชนดังนี้ 
1) ไดนําเสนอขั้นตอนวิธีในการจําแนกชนิดของขอมูลสายลําดับ 
2) ไดองคความรูใหมท่ีเกี่ยวของกับการจําแนกชนิดของขอมูลสายลําดับ 

1.4 ขอบเขต และ วิธีการวิจัย 
1.4.1 ขอบเขต 

เพ่ือใหบรรลุวัตถุประสงคทางการศึกษา จึงกําหนดขอบเขตของการคนควาดังนี ้
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1) พัฒนาขั้นตอนวิธีในการจําแนกชนิดขอมูลสายลําดับโดยวิธีซัพพอรตเวกเตอร
แมชชีน กรณีศึกษาการจําแนกชนิดฮิวแมน ลิวโคไซต แอนติเจนเพ่ือจําแนก
ชนิดของยีนในแตละกลุม 

2) พิสูจนความถูกตองของขั้นตอนวิธีท่ีไดในขอ 1 โดยใชวิธีการวัดประสิทธิภาพ     
ของขอมูล 

3) ขอมูลท่ีใชเปนกรณีศึกษาคือ ตัวแบบของกลุมยีนจากฐานขอมูลของขอมูลสาย
ลําดับเอชแอลเอ   

1.4.2 วิธีการวิจัย 
 เพ่ือใหการทําวิจัยสําเร็จตามแผนท่ีกําหนดจึงออกแบบวิธีการดําเนินการวิจัยดังนี ้

1) ศึกษาทฤษฎี งานวิจัยท่ีเกี่ยวของ และเครื่องมือท่ีใช  
1.1)  ศึกษาและคนควาขอมูลโดยศึกษาถึงดีเอ็นเอของโมเลกุลเอชแอลเอ

เพ่ือเปนกลุมขอมูลในการศึกษา 
1.2)  ศึกษาขั้นตอนวิธีในการจําแนกชนิดของขอมูลสายลําดับ    
1.3)  ศึกษาเครื่องมือและทฤษฎีตางๆในการจําแนกขอมูลสายลําดับ 
1.4)  ศึกษางานวิจัยท่ีเกี่ยวของ 

2) ออกแบบขั้นตอนวิธีการในการจําแนกขอมูลสายลําดับ 
2.1)  กําหนดนิยามของรูปแบบขอมูลสายลําดับในเชิงรูปนัย 
2.2)  กําหนดนิยามของการจําแนกขอมูลสายลําดับ 
2.3)   กําหนดนิยามของแนวทางการแกปญหาการจําแนกขอมูลสายลําดับ

ในรูปของการเรียนรูดวยเครื่อง 
2.4)  ออกแบบวิธีการแปลงขอมูลสายลําดับท่ีสามารถทําใหเครื่อง 

คอมพิวเตอรเรียนรูได 
2.5)   พัฒนาวิธีการจําแนกขอมูลสายลําดับในรูปของการเรียนรูดวยเครื่อง

ใหมีประสิทธิภาพมากขึ้นได 
 

3) ทดสอบขั้นตอนวิธีท่ีไดพัฒนา 
 3.1) นําตัวแบบของโมเลกุลเอชแอลเอจากฐานขอมูลเพ่ือใช เปน

กรณีศึกษา 
3.2)  นําขั้นตอนวิธีท่ีไดจากขอ 2 มาทดสอบการจําแนกชนิดของขอมูล

สายลําดับโดยใชตัวแบบท่ีไดในขอ 3.1 
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4) วัดความถูกตองของขั้นตอนวิธี 
4.1) วัดความถูกตองของการจําแนกชนิดขอมูลสายลําดับโดยวิธีซัพพอรต

เวกเตอรแมชชีน 
4.2)  เปรียบเทียบความถูกตองของการจําแนกชนิดขอมูลสายลําดับกับ 

วิธีการหรือเทคนิคทันสมัยอ่ืนๆ  
 
5) ประเมินผลและจัดทําเอกสารสรุปผลการศึกษา 

5.1)  วิเคราะหผลการทดสอบของขั้นตอนวิธีในการจําแนกชนิดของ
ขอมูลสายลําดับท่ีไดพัฒนาขึ้น  

5.2)  สรุปผล 
 
1.5 สถานที่ที่ใชในการดําเนินการวิจัยและรวบรวมขอมูล  
1.5.1 สถานท่ี  

สถานท่ีท่ีใชในการดําเนินการวิจัยประกอบดวย 
1) ภาควิชาวิทยาการคอมพิวเตอร คณะวิทยาศาสตร มหาวิทยาลัยเชียงใหม  
2) หองปฏิบัติการวิจัยชีวสารสนเทศศาสตร คณะวิทยาศาสตร มหาวิทยาลัยเชียงใหม 

1.5.2 อุปกรณท่ีใชในการวิจัย 
อุปกรณท่ีใชในการวิจัยนี้ประกอบไปดวย 
1)  ฮารดแวร ไดแก เครื่องไมโครคอมพิวเตอร ภายใตระบบปฏิบัติการไมโครซอฟท

วินโดว เอ็กซพี จํานวน 1 เครื่อง 
2) ซอฟตแวรไดแก โปรแกรมภาษาอาร (R) เพ่ือใชพัฒนาโปรแกรมสําหรับการวิเคราะห

ขอมูลยนี (สนับสนุน อาร เวอรชัน 2.9.0) 
 


