
 
บทท่ี 5 

การจําแนกชนิดขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอโดยใชวิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอร
บนพื้นฐานของสเปกตรัมเคอรเนล 

 
 ในบทนี้จะเปนการนําวิธีการจําแนกชนิดขอมูลสายลําดับ ดวยวิธีสเปกตรัมเคอรเนลมารวม
กับวิธีเค-เนียรเรสตเนเบอร ซ่ึงจะทําการทดสอบกับกระบวนวิธีในการจําแนกขอมูลสายลําดับท่ีได
จากบทท่ี 3 กรณีศึกษาคือ การจําแนกชนิดขอมูลสายลําดับของโมเลกุลเอชแอลเอ โดยเราจะมุงเนน
การแกปญหาในการจําแนกชนิดของโมเลกุลเอชแอลเอ ซ่ึงสามารถแบงออกไดเปนโมเลกุลของ        
เอชแอลเอกลุมหลักและโมเลกุลของเอชแอลเอกลุมยอย 

ตามหนาท่ีเฉพาะของโมเลกุลเอชแอลเอแตละกลุมในระบบภูมิคุมกัน (Katz et al., 1973; 
Han et al., 2000) โดยกลุมยอยของเอชแอลเอท่ี I จะประกอบดวย A, B, Cw, E, F, G สวนกลุมยอย
ของเอชแอลเอกลุมท่ี II จะประกอบดวย DMA, DMB, DOA, DOB, DPA1, DPB1, DQA1, DQB1, 
DRA, DRB โดยรายละเอียดขอมูลจะแสดงตามตาราง 4.1 
 ซ่ึงประสิทธิภาพในกระบวนการจําแนกชนิดขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอนั้น สามารถทํา
ใหเขาใจถึงระบบภูมิคุมกันของมนุษย ไดมากขึ้น โดยในปจจุบันมีวิธีการคํานวณในการจําแนก
ชนิดขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอมากมาย ไดแก วิธีการท่ีมีการนําเสนอ โดยใชคุณลักษณะตางๆ 
รวมกับการใชโคดอน ยูสเอสเปนคุณลักษณะขอมูลเขา (Feature inputs) ในการจําแนกชนิดของยีน 
ซ่ึงแตละองคประกอบของขอมูลจะมีการปรับใหอยูในรูปแบบเวกเตอร ดวยขั้นตอนวิธีอาเอสซียู 
และใชกับวีธีซัพพอรตเวกเตอรแมชชีน ในการจําแนกชนิดขอมูล (Ma et al., 2009) โดยวิธีการ
ดังกลาวนี้ในขั้นตอนแรกจะทําการแปลงขอมูลสายลําดับของโมเลกุลเอชแอลเอใหอยูในรูปของ
เวกเตอร ซ่ึงมีรูปแบบเทากับ 59 รูปแบบ ดวยวิธี อาเอสซียู ดังท่ีไดอธิบายในบทท่ี 2 และทําการ
ฝกสอนและจําแนกชนิดขอมูลดวยวิธีซัพพอรตเวกเตอรแมชชีน จากนั้นจึงทําการเปรียบเทียบกับ
วิธีการทันสมัยอ่ืน เปนตน 
 ตอมาจึงมีผูนําเสนอวิธีการในการใชโคดอนและได-โคดอน ในการวิเคราะหคุณลักษณะ
เพ่ือจําแนกชนิดขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอ และแสดงใหเห็นวาการใชได-โคดอน ไดผลลัพธท่ีมี
ประสิทธิภาพดีกวาโคดอน จึงทําใหเห็นวาได-โคดอน สามารถเปนตัวบงช้ีท่ีดีของคุณลักษณะ
สําหรับขอมูลในกลุมยีนและโมเลกุล 
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แทนท่ีจะใชคุณลักษณะดังกลาวขางตน วิธีการท่ีเราจะนําเสนอตอไปนี้พบวาสามารถใช
งานไดกับโมเลกุลเอชแอลเอโดยตรง ซ่ึงสามารถจําแนกชนิดขอมูลสายลําดับของโมเลกุลเอชแอลเอ
ไดเชนกัน ดังนั้นจึงมีการนําเสนอวิธีการใหม ท่ีเปนการรวมวิธีการของวิธีเค-เนียรเรสตเนเบอรกับ
วิธีของสเปกตรัมเคอร เนล โดยวิ ธีการของสเปกตรัมเคอรเนล จะเปนวิ ธีการท่ีงายและมี
ประสิทธิภาพในการจําแนกชนิดของขอมูลสายลําดับตางๆ  สวนขั้นตอนวิธีของเค-เนียรเรสต        
เนเบอรนั้น จะเปนวิธีการท่ีรูจักและนิยมใชในการจําแนกชนิดขอมูลกันอยางแพรหลาย ซ่ึงเราจะทํา
การรวมวิธีการท้ัง 2 วิธีเขาดวยกัน และทําการวัดประสิทธิภาพการจําแนกชนิดขอมูลกับวิธีการ
ทันสมัยอ่ืน ซ่ึงผลการทดลองท่ีได จะนําเสนอตอไป  
  
5.1 การจําแนกขอมูลสายลําดับโดยวิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของสเปกตรัมเคอรเนล 
 วิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรเปนวิธีในการจําแนกชนิดขอมูล โดยอยูบนแนวคิดของการวัด
ระยะหางของความคลายของวัตถุใดวัตถุหนึ่ง ซ่ึงตัวจําแนกนั้นจะมีขั้นตอนในการเรียนรู เพ่ือแสดง
ใหเห็นถึงประสิทธิภาพของการแกไขปญหาหลายๆ รูปแบบ (Aha et al., 1991) โดยในการจําแนก
ขอมูลนั้นจะทําการกําหนดลักษณะของขอมูลตางๆ ไดดังนี ้

โดย D  คือเซตของขอมูลสายลําดับท้ังหมด 
        k คือจํานวนเต็มบวกขนาดเทากับ k  
 คือขอมูลสายลําดับตัวใหมในการพิจารณา ݔ        
 ซ่ึงตัวจําแนกของวิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรนั้นจะทําการหาขอมูลท่ีใกลกับ ݔ มากท่ีสุด
ในเซตของขอมูลสายลําดับท้ังหมด ซ่ึงสามารถกําหนดไดเปน knn(x) โดยคํานิยามพ้ืนฐานนั้นจะอยู
ในรูปแบบของการสรางฟงกชันระยะหางท่ีเหมาะสม เพ่ือเปนตัวช้ีใหเห็นถึงประสิทธิภาพของ     
ตัวจําแนกของเค-เนียรเรสตเนเบอร โดยเปนการหาชนิดของขอมูลดวยระยะทางแบบยุคลิดเดี่ยน   
(Euclidean distance)  ซ่ึงเปนขั้นตอนในการวัดระยะหางปกติระหวางจุดสองจุดในแนวเสนตรง 
เพ่ือหาฟงกชันของระยะหางท่ีเหมาะสม ซ่ึงเปนวิธีจะทําการเปล่ียนขอมูลสายลําดับของดีเอ็นเอให
อยูในรูปขอมูลท่ีสามารถคํานวณได กอนท่ีจะทําการจําแนกชนิดขอมูลดวยวิธีการเค-เนียรเรสต     
เนเบอร ซ่ึงวิธีการนี้มีใชกันอยางแพรหลาย แตวิธีการนี้จะไมเหมาะกับลักษณะขอมูลท่ีมีมิติสูง 
เนื่องจากวิธีเค-เนียรเรสตเนเบอรนี้จะใชไดกับขอมูลท่ีมีคุณลักษณะการจัดเรียงท่ีไมซับซอนมาก แต
ในเหตุผลหลักคือวิธีการเค-เนียรเรสต เนเบอรจะเปนการวัดความคลสยของขอมูลในรูปของ
เวกเตอร ซ่ึงจะอิงกับฟงกชันระยะหางแตขอมูลท่ีเราทดลองนั้น อยูในรูปของสายลําดับ ดังนั้นเราจึง
ใชวิธีสเปกตรัมเขามาชวยในการจําแนกชนิดขอมูล  
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ดังนั้นวิธีการท่ีเรานําเสนอจะทําการนําวิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรมาทํางานรวมกับ
สเปกตรัมเคอรเนล เพ่ือจําแนกชนิดของโมเลกุลเอชแอลเอ ซ่ึงวิธีการนี้จะมีขั้นตอนการทํางานแบบ
เฉพาะเจาะจง โดยเนนถึงฟงกชันของระยะหางของขอมูลเปนสําคัญ โดยเราจะนําเสนอวิธีการของ
สเปกตรัมเคอรเนล ซ่ึงสามารถใชกับชุดขอมูลสายลําดับไดโดยตรง และตามเง่ือนไขทาง
คณิตศาสตร (Schölkopf et al., 2004) ซ่ึงวิธีการท่ีนําเสนอนี้จะใชเทคนิคการเรียนรูดวยเครื่องท่ี
เขาใจงายและสามารถใชกับวิธีการวิเคราะหแบบอ่ืนไดอยางหลากหลาย 
 
5.2 ผลการทดลอง 

ในกระบวนการทดลองนั้นจะทํา10-ครอสวาริเดช่ัน กับชุดขอมูลสายลําดับของโมเลกุล 
เอชแอลเอเทากับ 4,403 สายลําดับโดยใชวิธีการนี้ในการจําแนกขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอ ใน   
แตละกลุมไดแก เอชแอลเอกลุมท่ี I และเอชแอลเอกลุมท่ี II และทําการจําแนกชนิดของโมเลกุล       
เอชแอลเอ ในกลุมยอยตอไป 

 
5.2.1 วิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของสเปกตรัมเคอรเนล 

 ในตาราง 5.1 มีรูปแบบการพิจารณาดังนี้คือในหลักของแถวจะแสดงถึง เค-สเปกตรัม โดย
จะพิจารณาตามขนาดหรือชวงพิจารณาท่ีแตกตางกันออกไปและในหลักของสดมภ จะแสดงถึง    
เค-เอ็นเอ็น โดยจะพิจารณาจากคาของเค-เอ็นเอ็น แตละตัว ซ่ึงเราจะกําหนดความยาวของ เค ของ 
วิธีสเปกตรัมเคอรเนลและวิธีเค-เนียรเรสตเนเบอร เพ่ืองายตอการเปรียบเทียบประสิทธิภาพของ 
การทํานาย ซ่ึงผลการทดลองจะแสดงไดในตาราง 5.1 
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ตาราง 5.1 การวัดประสิทธิภาพของการทํานายในวิธีสเปกตรัมเคอรเนล 
รวมกับวิธีเค-เนียรเรสตเนเบอร 

 
    เค-เอ็นเอ็น 

เค-สเปกตรัม กลุม 3-เอ็นเอ็น 5-เอ็นเอ็น 
  กลุมท้ังหมด 99.72 99.65 

เอสเค = 3 กลุมท่ี I 99.90 99.81 
  กลุมท่ี II 95.50 95.66 

 
กลุมท้ังหมด 99.74 99.74 

เอสเค = 4 กลุมท่ี I 99.90 99.88 
  กลุมท่ี II 95.42 95.40 

 
กลุมท้ังหมด 99.74 99.74 

เอสเค = 5 กลุมท่ี I 99.90 99.88 
  กลุมท่ี II 96.41 96.80 

 
กลุมท้ังหมด 99.74 99.74 

เอสเค = 6 กลุมท่ี I 99.90 99.88 
  กลุมท่ี II 96.20 96.85 

 
ในการทดลอง เราเริ่มตนดวยขนาดหรือชวงการพิจารณาเของสเปกตรัมเคอรเนลเทากับ 3

เนื่องจากแนวคิดนี้ตรงกับวิธีการของโคดอนซ่ึงเปนคุณสมบัติพ้ืนฐานในการศึกษาขอมูลระดับ
โมเลกุล ซ่ึงกลุมงานวิจัยสวนใหญ (Milhon et al., 1995 และ Mitreva et al., 2007) ไดเสนอวาการใช
เค-สเปกตมัเทากับ 3 นั้นสามารถแสดงถึงคุณลักษณะโดยตรงในระดับโมเลกุลแตละพันธุกรรมของ
ส่ิงมีชีวิตแตละส่ิงมีชีวิต ซ่ึงเม่ือใช เค-สเปกตรัมเทากับ 3, 4, 5, 6 รวมกับ 3-เอ็นเอ็นและ5-เอ็นเอ็น 
ตามตาราง 5.1 จะเห็นไดวาคาความถูกตองท่ีไดมีคาใกลเคียง 99.7% ในการจําแนกชนิดขอมูลของ
โมเลกุลเอชแอลเอกลุมท้ังหมด และกลุมของเอชแอลเอกลุมท่ี I เทากับ 99.8-99.9%  สวนกลุมของ
เอชแอลเอกลุมท่ี II เทากับ 95.4-96.8% ซ่ึงผลลัพธดังกลาวไดจากการใชขนาดของเค-สเปกตรัมท่ี
ตางกันแตผลลัพธท่ีไดมีคาไมแตกตางกัน ดังนั้นการเลือกใชขนาดของเค-สเปตรัมนั้น จะขึ้นอยูกับ
การใชงานและปจจัยอ่ืนท่ีเราสนใจศึกษา ดังนั้นเราจึงเลือกใชเค-สเปกตรัมเทากับ 6 รวมกับ            
5-เอ็นเอ็น เนื่องจากระดับการพิจารณานี้มีความสัมพันธกับการถอดรหัสพันธุกรรมและการศึกษา
ในระดับโมเลกุล (Nguyen et al., 2009) นอกจากนี้การใชได-โคดอน นี้เปนตัวบงช้ีท่ีดีในการ
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แสดงออกของยีนและการศึกษาระดับโมเลกุล ซ่ึงยังมีประโยชนตอการจัดหมวดหมูของยีน         
เปนตน  

นอกจากนี้ เราไดทําการวัดประสิทธิภาพในการทํานายของเค-สเปกตรัมท่ีมีขนาด เค 
เทากับ 7, 8 และ 9 ซ่ึงผลลัพธท่ีไดสามารถแสดงใหเห็นวาการเพ่ิมความยาวของขนาดหรือชวงการ
พิจารณาขึ้นนั้น ก็ผลลัพธใกลเคียงกับการใชเค-สเปกตรัมเทากับ 6 โดยสามารถสรุปไดวาการท่ีจะ
ไดผลลัพธในการทํานายท่ีไดนั้นไมไดขึ้นอยูกับคา เค ท่ีมีขนาดใหญ ซ่ึง 6-สเปกตรัมนั้นมีความยาว
เพียงพอตอการแสดงออกของคุณลักษณะสําคัญของขอมูลเอชแอลได 

 
5.2.2 วิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของสเปกตรัมเคอรเนลเปรียบเทียบกับวิธีการ

ทันสมัยอื่น ในการจําแนกชนิดขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอกลุมหลัก  
จากท่ีไดกลาวมาในขางตน การทดลองของเราจะแสดงใหเห็นถึงคาของพารามิเตอรท่ีดี

ท่ีสุดในการจําแนกชนิดขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอ คือ การใชเค-สเปกตรัมเทากับ 6 รวมกับ       
5-เอ็นเอ็น โดยในหัวขอนี้จะทําการเปรียบเทียบประสิทธิภาพในการจําแนกชนิดขอมูลของโมเลกุล
เอชแอลเอ ดวยวิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของสเปกตรัมเคอรเนลกับวิธีการทันสมัยอ่ืน 
ซ่ึงใชหลักเกณฑเดียวกันในการวิเคราะหขอมูล ไดแก เคเอสวีเอ็มและโครงขายประสาทเทียม        
(Ripley et al., 2009) เพราะวาวิธีการทันสมัยเหลานี้เปนตัวแบบจําลองท่ีเปนท่ีรูจักและใชกันอยาง
แพรหลายสําหรับการจําแนกชนิดขอมูล ซ่ึงประสิทธิภาพของการทํานายดวยวิธีเคเอสวีเอ็ม โดยใช
เคอรเนลแบบเชิงเสน, แบบโพลีโนเมียลท่ีมีมิติ เทากับ 2, 3, 4 มิติ และแบบเกาสเซียนในวัด
ประสิทธิภาพการทํานาย แตในวิธีการของเคเอสวีเอ็มและโครงขายประสาทเทียมนั้น ขั้นตอนแรก
จะตองทําการแปลงโมเลกุลของเอชแอลเอใหอยูในรูปแบบเวกเตอร ซ่ึงมีมิติเทากับ 59 มิติ กอนท่ีจะ
ทําการจําแนกชนิดขอมูลตอไป สวนในตาราง 5.2 จะแสดงใหเห็นถึงประสิทธิภาพในการทํานาย
ของวิธีการแบบเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของสเปกตรัมเคอรเนล โดยเปรียบเทียบกับวิธีการ
ทันสมัยอ่ืนซ่ึงไดผลลัพธคือคาความถูกตองเทากับ 99.6%, คาความไวในการทํานายโมเลกุลของเอช
แอลเอกลุมท่ี I เทากับ 100%  และคาความแมนยําในการทํานายโมเลกุลของเอชแอลเอกลุมท่ี II 
เทากับ 100% ซ่ึงผลลัพธท่ีไดแสดงใหเห็นวาวิธีการท่ีเรานําเสนอนั้นดีกวาวิธีการทันสมัยอ่ืน ยกเวน
คาสัมประสิทธ์ิความสัมพันธแมทธิวและคาความไวของวิธีเคเอสวีเอ็มในการจําแนกชนิดขอมูลของ
โมเลกุลเอชแอลเอกลุมท่ี II 
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ตาราง 5.2 ประสิทธิภาพในการทํานายของวิธีการแบบเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐาน 
ของสเปกตรัมเคอรเนลโดยเปรียบเทียบกับวิธีการทันสมัยอ่ืน (เอชแอลเอกลุมหลัก) 

 
วิธีการ และ พารามิเตอร 

 Acc MCC 
เอชแอลเอ-I เอชแอลเอ-II 
Prec  Sens  Prec  Sens  

โครงขายประสาท size=2 98.5 96.6 87.6 99.0 99.2 95.4 

เชิงเสน c=20 91.4 98.3 97.7 99.1 99.2 98.9 

โพลีโนเมียล d=2  99.0 98.9 98.8 99.2 99.3 99.3 

โพลีโนเมียล d=3 99.3 99.2 99.1 99.4 99.7 99.5 

โพลีโนเมียล d=4 99.0 98.8 98.8 99.0 99.3 99.4 

เกาสเซียน sig=0.01 99.5 99.5 99.5 99.8 99.8 99.7 

สเปกตรัมเคอรล+เคเอ็นเอ็น  sk=6 และ 5-NN 99.6 99.4 99.7 100.0 100.0 99.0 
 
 

5.2.3 วิธีการเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของสเปกตรัมเคอรเนลเปรียบเทียบกับวิธีการ
ทันสมัยอื่น ในการจําแนกชนิดขอมูลของโมเลกุลเอชแอลเอกลุมยอย 

นอกจากนี้เรายังนําวิธีการแบบเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของสเปกตรัมเคอรเนล 
จําแนกชนิดขอมูลในกลุมยอยของโมเลกุลเอชแอลเอกลุมท่ี I และเอชแอลเอกลุมท่ี II บน
หลักเกณฑเดียวกันท่ีใชกอนหนานี้ โดยตาราง 5.3 จะแสดงถึงประสิทธิภาพในการทํานายของวิธีท่ี
เรานําเสนอ โดยเปรียบเทียบกับวิธีการทันสมัยอ่ืนซ่ึงไดผลลัพธคือคาความถูกตองเทากับ 99.9% 
สําหรับการทํานายกลุมยอยของโมเลกุลเอชแอลเอกลุมท่ี I แตวิธีเคอรเนลฟงกชันแบบเกาสเซียน 
จะไดผลลัพธท่ีดีท่ีสุดในการทํานายกลุมยอยของโมเลกุลเอชแอลเอกลุมท่ี II เทากับ 99.3% 
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ตาราง 5.3 ประสิทธิภาพในการทํานายของวิธีการแบบเค-เนียรเรสตเนเบอรบนพ้ืนฐานของ
สเปกตรัมเคอรเนลโดยเปรียบเทียบกับวิธีการทันสมัยอ่ืน (เอชแอลเอกลุมยอย) 

 
  เคอรเนลฟงกชัน และ พารามิเตอร 

การจําแนกชนิดขอมูล  NN Linear Poly Poly Poly Gaussian สเปกตรัมเคอรล 

     d=2 d=3 d=4   sk=6,5-NN 
กลุมยอยของ                

เอชแอลเอกลุมท่ี I 65.9 98.1 98.6 98.4 98.1 99.6 99.9 
กลุมยอยของ                

เอชแอลเอกลุมท่ี II 71.4 98.8 98.5 98.9 98.5 99.3 96.9 

 
 


