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บทคัดย่อ 
 

การศึกษาน้ีมีวตัถุประสงค์เพื่อระบุชนิดและแหล่งท่ีมาของสารพนัธุกรรมของอสุจิหรือ
เลือด โดยตรวจสอบความแตกต่างของเมทิเลชนัในโมเลกุลของดีเอน็เอ ท าการเก็บตวัอยา่งเลือดจาก
อาสาสมคัรเพศชาย จ านวน 20 คน และเก็บตวัอย่างอสุจิจากผูบ้ริจาคอีก 20 คน น าตวัอย่างเลือด
และอสุจิมาสกดัดีเอ็นเอดว้ยวิธี Chelex® แบ่งน ้ าสกดัดีเอ็นเอท่ีไดจ้ากแต่ละตวัอย่างออกเป็นสอง
ส่วน ส่วนแรกน ามายอ่ยดว้ยเอนไซม ์HhaI แลว้ท าการเพิ่มปริมาณสารพนัธุกรรมดว้ยเทคนิค PCR 
ท่ีต  าแหน่ง L16264 และ L68346 ส่วนท่ีเหลือน ามาท าการเพิ่มปริมาณสารพนัธุกรรมโดยไม่ผา่นการ
ย่อย จากนั้ นน าผลผลิตพีซีอาร์ทั้ งหมดมาตรวจสอบผลโดย 2.5% agarose gel electrophoresis 
วิเคราะห์ผลเปรียบเทียบกนัระหว่างผลผลิตพีซีอาร์จากตวัอย่างแม่แบบท่ีผ่านการย่อยและไม่ผ่าน
การยอ่ย พบวา่ 19 ใน 20 ตวัอยา่ง (95%) ของดีเอ็นเอจากเลือดแสดงเมทิเลชนัสูงท่ีต าแหน่ง L16264  
แต่ท่ีต าแหน่ง L68346 แสดงเมทิเลชันต ่ าในทุกตัวอย่าง (100%) ส าหรับอสุจิพบว่า 18 ใน 20 
ตวัอยา่ง (90%) แสดงเมทิเลชนัสูงท่ีต าแหน่ง L68346 ในขณะท่ีต าแหน่ง L16264 แสดงเมทิเลชนัต ่า
ในทุกตวัอย่าง (100%)  ดงันั้นจึงสรุปได้ว่า การประเมินระดับเมทิเลชันในโมเลกุลของดีเอ็นเอ 
สามารถใชเ้ป็นเคร่ืองมือในการบอกแหล่งท่ีมาของดีเอ็นเอจากเลือดหรืออสุจิได ้
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Abstract 
 

The study was aimed to identify DNA origin of spermatozoa or blood cell by examining 

the difference in DNA methylation. Blood samples were collected from 20 male volunteers while 

semen samples were donated by another 20 males. DNA samples were extracted using Chelex® 

method. All DNA extracts were divided into two parts. The first portion was digested by HhaI 

prior to amplification at loci 16264 and 68346 by PCR technique while another was subjected to 

direct amplification. All amplicons were analyzed by 2.5% agarose gel electrophoresis. The PCR 

products from digested and undigested samples were compared. It was found that 19 out of 20 

(95%) DNA samples from blood showed high methylation on locus L16264 but low methylation 

was found at locus L68346 in all samples (100%). In case of semen, 18 out of 20 (90%) DNA 

samples revealed high methylation on locus L68346 while low methylation was detected at locus 

L16264 in all samples (100%). Thus, we concluded that the evaluation of methylation level on 

DNA molecules can be used as a tool to identify origin of DNA from blood or semen.  

 


