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บทคดัย่อ 
 
 

โรคไวรัสข้อและสมองอักเสบในแพะ(CAEv) อยู่ในสกุล Lentivirus ท าให้สัตว์แสดง
อาการป่วยเร้ือรัง งานวิจยัน้ีไดศึ้กษาทางดา้นโมเลกุลของบางส่วนของยนี gag ของเช้ือไวรัส CAEv 
สามสายพนัธ์ุ ท่ีแยกไดใ้นแพะอายุมากกวา่ 6 เดือน จากจงัหวดัทางภาคเหนือของประเทศไทย ท่ีติด
เช้ือแต่ไม่แสดงอาการ ให้ผลบวกต่อการตรวจดว้ยวิธี ELISA โคลนเขา้พลาสมิด pGEM-T และหา
ล าดบันิวคลีโอไทด์ และศึกษาวิวฒันาการของไฟโลจีเนติกทรีพบว่า เช้ือไวรัสทั้งสามสายพนัธ์ุ มี
ความเหมือนกนัร้อยละ 87-96.7 และมีความเหมือนกบัเช้ือไวรัสสายพนัธ์ุตน้แบบ CAEv CO ร้อย
ละ 86.4-87 และ เช้ือไวรัสสายพนัธ์ุตน้แบบ SA-OMVv  ร้อยละ 61.8-62.6 ในยีน gag ไม่พบมีการ
ขาดและเกินของล าดบันิวคลีโอไทด์ทั้งเช้ือไวรัสสามสายพนัธ์ุ ผลการวิเคราะห์ ความสัมพนัธ์ของ
ล าดบัแบบไฟโลจีเนติกทรีพบว่าเช้ือท่ีแยกได้จากการศึกษาคร้ังน้ีจดัไดเ้ป็น 2 กลุ่ม กลุ่มท่ี 1 เป็น
กลุ่ม CAEv มีเช้ือไวรัสทั้งสามสายพนัธ์ุท่ีพบในประเทศไทย ร่วมกบัเช้ือสายพนัธ์ุตน้แบบ CAEv 
CO ท่ีพบในประทศสหรัฐอเมริกา สายพนัธ์ุ Gansu ท่ีพบในประเทศจีน และ สายพนัธ์ุ CAEV1GA 
ท่ีพบในประเทศนอร์เวย ์กลุ่มท่ี 2 เป็นกลุ่ม MVv ท่ีส่วนใหญ่พบในแกะ มีสายพนัธ์ุตน้แบบ SAO-
MVv ท่ีพบในประเทศแอฟริกาใต้ สายพนัธ์ุ Swiss ท่ีพบในประเทศสวิตเซอร์แลนด์ สายพนัธ์ุ 
P10LV ท่ีพบในประเทศโปรตุเกส สายพนัธ์ุ EV1 ท่ีพบในประเทศสกอตแลนด์ สายพนัธ์ุ 85/34 ท่ี
พบในประทศอเมริกา และ สายพนัธ์ุ KV1514 ท่ีพบในประเทศไอซ์แลนด์จากผลการศึกษาพบว่า
ไวรัสท่ีพบในประเทศไทยดงักล่าว มีความเป็นไปไดท่ี้จะมีสายววิฒันาการมาจากเช้ือไวรัสสายพนัธ์ุ
ตน้แบบ CAEv CO ท่ีพบในประเทศสหรัฐอเมริกา 
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ABSTRACT 
 
 

Caprine arthritis-encephalitis virus (CAEv) is lentivirus infection that causes chronic 
disease in goat In this study, We focused on the partial of gag gene of 3 Thai CAEves isolated 
from healthy goats (> 6 month of age) from northern Thailand, infected goats are diagnosed by 
the presence of CAEv specific antibody by ELISA assay, cloned into pGEM-T plasmid and then 
sequenced and created the phylogenetic tree. We found the all Thai CAEv strains sharing a 87-
96.7 % nucleotide sequence identities with strain, with wild type strain CAEv-Co sharing a 86.4-
87 % nucleotide sequence identities, and with prototype SA-OMVv sharing a 61.8-62.6 % 
nucleotide sequence identities. Deletion or insertion within the gag gene of all Thai isolates was 
not found. This phylogenetic analysis demonstrated two genetically different clusters, well 
supported by the bootstrap values. The prototypic CAEv-Co strain and two closely related 3 Thai 
isolates were in 1stcluster (CAEv), whereas the wild type strain SA-OMVv, K1514, P10LV, EV1 
and 85/34 were in the 2ndcluster (MVv). The results suggested that the all Thai CAEv isolates 
might have originated from the same the prototypic CAEv-Co strain ancestor. 


