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บทคดัย่อ 

วตัถุประสงค์ในการศึกษาคร้ังน้ี คือเพื่อผลิต recombinant S. cerevisiae ท่ี มียีน FAD  จาก
จุลินทรีย์ และเพื่ อวิเคราะห์ปริมาณกรดไขมันโอเมก้า-3 ในน ้ านมของโคท่ีได้รับการเส ริม 
recombinant  S. cerevisiae ท่ีมียีน FAD จากจุลินทรีย์ โดยเพาะเล้ียงจุลินทรียส์ายพนัธ์ุ Vibrio spp.,     
S. kluyveri, Mortierella ramanniana และ S. cerevisiae ยีน FAD 2 ถูกคดัแยกมาจาก S. kluyveri และ 
M. ramanniana และยีน  FAD 3 ถูกคัดแยกมาจาก  Vibrio spp. ผลผลิต PCR ถูกน าไปเช่ือมต่อกับ 
pTA2 พล าส มิ ด เวก เตอ ร์  และน า เข้ าไป ย ัง  S. cerevisiae วิ เค ราะ ห์ กรดไขมัน โดยใช้  Gas 
chromatography (GC) ส าหรับการศึกษาในโคนมใช้โคลูกผสม Holstein-Friesian (87.5%) จ านวน    
19 ตวั แบ่งออกเป็น 2 กลุ่ม คือกลุ่มการทดลองเสริม S. cerevisiae ท่ีมียีน FAD 2 (2× 1010 cfu/ml)  ใน
อาหาร 1 กรัม/ตวั/วนั (SCSK) กลุ่มควบคุมจะไม่ไดรั้บการเสริมยีสต ์(C) บนัทึกปริมาณน ้ านม 2 คร้ัง
ต่อวนั (เช้า-บ่าย) เก็บตวัอย่างทุก ๆ 2 สัปดาห์โดยท าการเก็บตวัอย่าง 2 วนัติดต่อกัน เพื่อวิเคราะห์
องค์ประกอบทางเคมีและกรดไขมนัของน ้ านม พบวา่กรดไขมนั C18:2 (LA) ของ S. cerevisiae (SC) 
มีปริมาณท่ีนอ้ยกวา่ SCSK และ recombinant S. cerevisiae ท่ีมียนี FAD 2 จาก M. ramannian (SCMR) 
และ recombinant S. cerevisiae ท่ี มียีน  FAD 3 จาก  Vibrio spp. (SCVS) อย่างมีนัยส าคัญยิ่ง (0.52 
เทียบกบั 19.87, 33.80 และ 18.70 % of total fatty acid) ส าหรับกรดไขมนั C18:3 (ALA) พบวา่ SCSK 
มีปริมาณมากกว่ากลุ่มอ่ืนอย่างมีนัยส าคญัยิ่ง (2.66 เทียบกบั 1.64, 1.05 และ 0 % of total fatty acid) 
นอกจากน้ีแลว้ยงัพบวา่ C20:5 (EPA) ของ S. cerevisiae (SC) มีปริมาณท่ีนอ้ยกวา่ SCSK SCMR และ 
SCVS อยา่งมีนยัส าคญัยิง่ คือ 0 เทียบกบั4.31 3.89, และ0.56 % of total fatty acid และการเสริม SCSK 
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ท าให้เปอร์เซ็นต์ ของไขมนัในน ้ านมและของแข็งรวมในน ้ านมมากกวา่กลุ่มควบคุมอยา่งมีนยัส าคญั 
(2.64 เทียบกบั 0.93 % และ 10.16 เทียบกบั 9.63) นอกจากน้ียงัพบว่าการเสริม SCSK ท าให้มี ALA 
ในน ้ านมเพิ่มมากข้ึน (1.3 เทียบกบั 0.25 % total fatty acid) สรุปไดว้า่ยนี FAD จากจุลินทรียถู์กโคลน
และน าเขา้ไปยงั S. cerevisiae ไดส้ าเร็จ ซ่ึงสามารถผลิต LA, ALA และ EPA ไดม้ากกวา่ S. cerevisiae 
และการเสริม SCSK เป็นอาหารของโคนมจะท าให้เปอร์เซ็นต์ (%) ของไขมนัในน ้ านมมีมากข้ึนและ
ท าใหมี้ ALA ในน ้านมเพิ่มข้ึนแต่ไม่มีผลต่อปริมาณน ้านม 
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ABSTRACT 

The objective of this study were produce recombinant S. cerevisiae harboring gene cluster 
isolated from microorganism  and evaluation omega-3 content in milk of dairy cows supplemented 
recombinant S. cerevisiae harboring FAD genes from microorganism. The strain of Vibrio spp.,       
S. kluyveri, Mortierella ramanniana and S. cerevisiae were culture collection. The FAD 2 genes 
cluster were isolate from S. kluyveri and. M. ramannian The FAD 3 genes cluster were isolate from 
Vibrio sp. PCR products were cloned using plasmid vector pTA2 and transformed with S. 
cerevisiae. The fatty acid were analysed by gas chromatography (GC). For dairy cow experiment, 
nineteen crossbred Holstein-Friesian (87.5%) were divided into two groups with the experimental 
group (SCSK) which supplemented with recombinant S. cerevisiae harboring FAD 2 genes from S. 
kluyveri (2× 1010 CFU/g) 1 g/day (SCSK) and the control group (C). The milk yield recorded for each 
cow (morning and evening) and milk sample was collected on 2 consecutive days every 2 wk were 
analysis data for compositional and fatty acid. The results found that the C18:2 (LA) content of SC 
was significantly lower than LA content of SCSK,  recombinant S. cerevisiae harboring FAD 2 gene 
from M. ramannian (SCMR) and recombinant S. cerevisiae harboring FAD 3 gene from Vibrio spp. 
(SCVS) (0.52 VS 19.87, 33.80 and 18.70 % of total fatty acid). C18:3 (ALA) content of SCSK was 
significantly highest (2.66 VS 1.64, 1.05 and 0 % of total fatty acid) However, C20:5 (EPA) content 
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of SC was significantly lower than LA content of SCSK, SCMR and SCVS (0 VS 4.31 3.89, 0.56  
% of total fatty acid). The milk fat (%) and total solid of SCSK group was significantly higher than 
control group (2.64 VS 0.93 % and 10.16 VS 9.63). Moreover, The ALA content of SCSK group 
was higher than control group (1.3 VS 0.25 % total fatty acid). It can be concluded that FAD genes 
from microorganism were clone successfully and were transformed with S. cerevisiae. and also 
produced LA, ALA and EPA higher than S. cerevisiae. SCSK supplement on daily cow increase 
ALA content and milk fat dairy cows, but not effect of SCSK on milk yield. 

 


