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การกระจายตัวของส่ิงมีชีวิตทั้ งพืชและสัตว์เป็นอิทธิพลท่ีเกิดจากปฎิสัมพันธ์ระหว่าง

ส่ิงมีชีวติและส่ิงแวดลอ้ม ระบบนิเวศท่ีหลากหลายทาํใหส่ิ้งมีชีวิต โดยเฉพาะสัตวน์ั้นมีการกระจายตวั

ไปยงัส่ิงแวดลอ้มท่ีเหมาะสมไดห้ลากหลายมากข้ึนทาํให้สัตวช์นิดเดียวกนัสามารถกระจายตวัอยู่ใน

ระบบนิเวศและภูมิศาสตร์ท่ีต่างกนัได ้(allopatric distribution) (Butlin et al., 2008) ความสามารถใน

การปรับตวัของส่ิงมีชีวิตต่อระบบนิเวศทาํใหเ้กิดส่ิงมีชีวติใหม่ (speciation) (Twomey et al., 2016) ใน

ส่ิงมีชีวิตบางชนิดท่ีอาศยัในระบบนิเวศเดียวกนัแต่มีลักษณะความต้องการทางระบบนิเวศวิทยา

บางอย่างท่ีแตกต่างกันเล็กน้อย (sympatric distribution) (Rosser et al., 2015) บางกลุ่มส่ิงมีชีวิตมี

ลกัษณะพนัธุกรรมแยกออกมาจากกลุ่มส่ิงมีชีวิตขนาดใหญ่ (peripatric distribution) เพื่อปรับตวัต่อ

การดาํรงชีวิต (Baker and Bickham, 1986) ในบางกลุ่มส่ิงมีชีวิตมีลักษณะพนัธุกรรมคล้ายคลึงกนั 

(sister population) และอาศัยอยู่ในระบบนิเวศในพื้นท่ีติดกัน  (parapatric distribution) อย่างเช่น

การศึกษากบสกุล Raorchestes ท่ีพบในแนวเทือกเขา Western Ghats พบวา่กบแต่ละชนิดจะมีลกัษณะ

สัณฐานท่ีแตกต่างกันเพียงเล็กน้อยแสดงถึงวิวฒันาการเพื่อปรับให้เหมาะสมต่อถ่ินท่ีอยู่อาศัย 

(microhabitat) (Vijayakumar et al., 2016) จะเห็นไดว้า่การกระจายตวัเป็นส่ิงสําคญัท่ีทาํให้เกิดความ

หลากหลายทางชีวภาพเน่ืองจากปัจจยัความตอ้งการทางนิเวศวทิยาของส่ิงมีชีวติท่ีต่างกนัจึงให้เกิดการ

ขดัขวางการผสมขา้มสายพนัธ์ุและทาํใหเ้กิดส่ิงมีชีวติสปีชีส์ใหม่ (Mayr, 1963; Rivas, 1964) 

สัตวส์ะเทินนํ้ าสะเทินบกเป็นส่ิงมีชีวิตท่ีมีความหลากหลายสูงมากและมีความคลุมเครือใน

การระบุชนิดสูงรวมทั้งพบว่ากบมีการอพยพตํ่า เช่นเดียวกบั กบหงอน (Limnonectes gyldenstolpei) 

และกบห้วยขาปุ่มเหนือ (Limnonectes taylori) ท่ีมีกระจายตวัอยู่ไดท้ั้งภาคเหนือและภาคอิสานของ

ประเทศไทยพบว่ามีการอาศยัอยู่ในพื้นท่ีติดกัน โดยกบห้วยขาปุ่มเหนือจะอาศยัอยู่บนภูเขามีการ

วางไข่ในพื้นท่ีนํ้าไหลและกบหงอนจะอาศยัอยูใ่นหนองนํ้ าตีนเขา จะวางไข่ในนํ้าน่ิง ดงันั้นการศึกษา

คร้ังน้ีใชก้บหงอนและกบห้วยขาปุ่มเหนือเป็นโมเดลในการศึกษากลไกการเกิดส่ิงมีชีวติชนิดใหม่ ท่ีมี

การกระจายตวัแบบ parapatric โดยใชว้ธีิการทางอณูชีววทิยาท่ีเรียกวา่ Inter-Simple Sequence Repeats 

(ISSR) เพื่อศึกษาความหลากหลายทางพนัธุกรรมของช้ินส่วนดีเอ็นเอท่ีอยู่ระหว่างส่วนของไมโค

รแซทเทลไลตส์องบริเวณ กระจายอยูท่ ัว่ไปในจีโนมของส่ิงมีชีวติและมีความหลากหลายสูง เน่ืองจาก

เทคนิคน้ีมีประโยชน์ในการศึกษาความสัมพนัธ์ของส่ิงมีชีวิตท่ีมีความใกลชิ้ดกนัในระดบัประชากร
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และไม่จาํเป็นตอ้งรู้ลาํดบันิวคลีโอไทด์ของส่ิงมีชีวิตนั้นมาก่อน โดยการตรวจหาอลัลีลท่ีจาํเพาะต่อ

ส่ิงมีชีวิตในระดบัสายพนัธ์ุ (อรุณรัตน์, 2552) อีกทั้งขั้นตอนในการเก็บตวัอย่างนั้นตอ้งอาศยัความ

รวดเร็วในการจาํแนกและส่วนมากจะพบในระยะตัวอ่อน (juvenile) เป็นส่วนมากซ่ึงมีลักษณะ

สัณฐานท่ีคล้ายคลึงกนั อาจเกิดขอ้ผิดพลาดในการจาํแนกทางสัณฐานในเบ้ืองตน้และกบในสกุล 

Limnonectes มีความแปรผนัทางดา้นพนัธุกรรมค่อนขา้งสูง เทคนิคน้ีจึงเหมาะต่อการศึกษาและผล

ของการศึกษาท่ีไดจ้ะเป็นประโยชน์ต่อการอนุรักษส์ายพนัธ์ุต่อไป 

 

วตัถุประสงค์ของการศึกษา 

เพื่อวเิคราะห์ทางพนัธุกรรมของกบหงอน (Limnonectes gyldenstolpei) และกบหว้ยขาปุ่มเหนือ 

(Limnonectes taylori) ในบางพื้นท่ีของประเทศไทย 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 


